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User Manual: GenEditPro v. 1.0
Prepared by the American Data Laboratory, LabDATAM.com
December, 2024.

GenEditPro is an advanced web-based tool for editing, analyzing and visualizing genomic
data. This manual is designed to guide users of all levels in the efficient use of each section
of the platform.

Introduction

GenEditPro is an advanced genetic editing and analysis tool, designed to facilitate the
efficient manipulation of genetic sequences, perform statistical and machine learning
analysis on the data, and generate detailed reports for decision-making in research and
scientific projects.

The application is structured into various thematic areas that cover essential functionalities
for researchers and professionals in genetics, including:

1. Edition Genetics
2. Data Analysis
3. Report Generation

GenEditPro provides an intuitive and accessible user interface where users can upload
genetic sequence files, perform various analysis tasks, and view interactive graphics to
facilitate interpretation of results.

Throughout this manual, the functionalities and processes within each key section will be
detailed, starting with initial setup, file uploads, and the analyses that can be performed.
Additionally, the user will be guided on how to interpret results, generate reports, and export
them in various formats.

Structure of the Manual:
e Index (Introduction and basic navigation)
e GenEditPro (Genetic Sequence Editing)
o Data Analysis (Statistics and Machine Learning)

e Reports (Generating and exporting reports)

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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1. Introduction to the GenEditPro tool

GenEditPro is an advanced tool developed for editing and analyzing genetic
sequences, allowing users to work with various file formats such as BLAST, FASTA, JSON,
CSV, TXT and GAL, is a GEP owner file. Through this application, users can upload their
files, perform statistical and machine learning analysis, and generate reports in PDF format
efficiently.

Welcome to GenEditPro
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Application structure:
The app is organized into various thematic sections, including:

e Loading files with sequences: The user has a source of sequence data which,
after loading into an editor, can be selected by using the mouse in both directions.
Both from right to left and vice versa, in this same direction the user can use the
function to deselect what is marked or highlighted.

e Genetic sequence editing: Allows you to edit the genetic sequences of uploaded
files.

o Data analysis: Provides statistical and machine learning tools to interpret genetic
data.

e Report generation: Allows you to create reports in PDF format based on the
analyses performed.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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GenEditPro

Workflow:

1. File Upload: User can upload files in BLAST, FASTA, JSON, CSV, TXT and GAL
formats. GAL or Gene-A-Line (Gene Aligment and Purified file is GenEditPro owner
file).

. .
[ S

Bienvenido a GenEditPro

Hemamaentas o& Edicion y Andlisis Genético para la Toma de Decsionss Infehgents

BLAST

i Seleccionar ll’(hivoi Sin archivos selecciona

dos
B-@:-"-@3-@ -0

=
@ @ - 0
T T
S—

Total de bases CGTAN(U): 0

Figure 1. File upload according to sequence format.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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2. Sequence editing: Once the file is uploaded, edits can be made to the genetic
sequences contained in the file.

Bienvenido a GenEditPro

Heramientas de Edicion y Andlists Gendtico para la Toma de Decisiones intehigentes

BLAST v
|Se|eodomr archivo l DAIT _Appleblast
>afa-182409
CQGAtCCNCtaglaacQyCigreagtatgctgga:
ggtggasaasatigciatgaacaagaacasatastastgatagasasaacatgcttatcaatggatgtoaaatagagata
toaccicagectitaatttgacaagtagattatcaacagoggagtitgtgtaggacgtaageaaaatggatgaac
AMCEACIGQQCINCACIGC
tgcigtaaglatciggatatigtigaatiaglazatgiccal atagataactggaagattogigtcasacaatt
tcaggatacagactttcigtogggaagatcgaaacgataagteatCotagotCgtacccagtgogeaagatogaa
CgacgcigateateatitaaattictC -

Deseleccionar Todo
C 314154 G: 310737 T: 469255 A 474554 m m

Exportar como BLAST Exportar como FASTA

Exportar como .gep

Total oe bases CGTAN(U): 1580748

Figure 2. Sequence editing.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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3. Data Analysis: Uploaded and edited data can be analyzed using statistical and
machine learning tools.

Analisis de Datos
Sebccione smtivo

Metadatos:

Figure 3. GEP file upload.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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GenEditPro

Metadata del archivo

Fecha de Creacion del Informe: 2024-12-08 18:32:51
Nombre del archivo cargado: exported_selection gep
Datos de GEP:

Fecha de Creacion del Informe: 12/07/72024, 18.28:37
Nombre ded archivo cargado: sample fasta ixt
Totales originales:

Total bases CGTAUN: 620

Secuencias:

secuencidal:CIIGIST 1TAISU4ND

secuenciaz C 4G ST 21 A DL ON O
c C13G T12ZA200:0N:0
secuenciad: C 1 0

secuencias: (

secuenciad

secuencial

© 2024 LabDATAM. Todos los derechos reservados.

Figure 4. Metadata and Statistical Calculations and Machine Learning

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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4. Report Generation: The user can export the analysis results to a PDF file.

Reportes

Figure 5. Reports by bioinformatics techniques and tools.

Considerations:
e Registration is not required to use GenEditPro .

e The app version is free and can be used without any authentication.

Loading and Editing Files in GenEditPro
Description

GenditPro is a specialized tool for editing genetic sequences and managing GEP
(GenEditPro) files for quantitative analysis of genetic sequences. This functionality allows
users to modify sequence data sources and generate GEP files, adjusting the system inputs
to specific processing needs for mathematical processing and analysis.

GenEditPro is a tool designed to work with files containing nucleotide base sequences,
such as Fasta, Blast, JSON, CSV, TXT and GAL or Gene-A-Line (GenEditPro
Aligment+Purified is a GEP owner file). The application allows these files to be loaded,
sequence fragments to be selected and deselected , and quantitative reports to be
generated on the nucleotide bases. In addition, modified data can be exported to various file
formats, including GEP for further analysis.

Main Functionality

e Stream File Editing: Users can load and modify data source from BLAST, FASTA,
JSON, CSV, TXT and GAL files making it easy to view and modify the data contained
within them.

From the editor you can use the mouse (right-left and vice versa) to select/deselect
sequence fragments that will be highlighted or re-marked to be saved in files with

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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GEP type or extension (GenEditPro: *. gep), in order to prepare data for further
processing or analysis. The system provides an intuitive interface to edit entries with
the mouse, without the need to directly manipulate the loaded source files.

e Export GEP Files: The tool allows you to export GEP files using the buttons below,
the GEP type that you own is displayed isolated. This file can be uploaded in the
Analysis section of the platform to perform calculations and generate graphs in
Descriptive, Inferential Statistics and Machine Learning.

e GEP Parameters: Within GEP files, users will be able to view metadata such as
dates, numerical values such as total counts for the file, totals per nucleotide base,
total number of selected nucleotides, and the total sum of these. The user will be
able to use this data with a single click on calculation and graph buttons in statistics
and Machine Learning.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Section 1: File Upload
1. Access GenEditPro:

o Launch the app and enter the main interface.

Welcome to GenEditPro
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Figure 6. Main cover (index )

2. Select file to upload:

o From the main menu, click the Select File button.

GenEditPro ]
Bienvenido a GenEditPro
{orrarmientas de Fy v Andiisys Genst a7 )

| Seleccionar archive | Sin archivos setecaionados

Figure 7. Selecting data stream source file.

o A dialog box will appear where you can select the file to upload. Supported

formats are:

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Fasta (. fasta)
Blast ( .blast)
JSON (.json)
CSV (.csv)
TXT (. txt)
GAL (.gal)

o Click Open to upload the selected file.

O atr

Figure 8. Open Windows dialog box and select sequence file.

3. Uploaded file verification:

o After uploading the file, the interface will display the file content in a display
area. Please ensure that the nucleotide sequences are correct before
proceeding with editing.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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GenEditPro Iralinicioc GenEditPro Analisis de Datos Reportes | Espafiol  ~

Bienvenido a GenEditPro

Herramientas de Edicidn y Analisis Genético para la Toma de Decisiones Inteligentes

BLAST v

| Seleccionar archivo | DArT_Apple.blast
B-o:-- -@-0-0-

=aPa-182409
cggatcenctagtaacggecgecagtgtgetggaatticgeccticagtcaagttagatggtgeagecctttaaatigagt
ggtggaaaaaatigctatgaacaagaacaaataataatgatagaaaaaacatgcttatcaatggatgtgaaatagagata
tgacctcagcctttaatttgacaagtagattatcaacagoggagtttgtgtaggacgtaagcaaaatggatgaacctCta
atcaacagggctttcacagcatgcaccatggtggatgtcttgcccgticcaggeaticctagtataagagegtagtectt
tgctgtaagtatctggatatttgtigaattagtaaatgtccataticaatagataactggaagattagtgtcaaacaatt
ttagcctcaggatacagacttictatgggaagatcgaaacgataagtcatCgtaggtCatacccagtgogeaagatcgaa
acgataagtattatggazaaatggtagatgtatagaaaacctiaagaatggctCgacgctgatcatcatitaaatttctC W

Deseleccionar Todo
m [cE[IFET) T: 469255 A: 474594 m N: 12008

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como .gep

GenEditPro editor .

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Section 2: Editing Sequences

1. Selection of fragments:

o To select fragments of the sequence, click and drag with the mouse from
right to left (or vice versa).

o While holding the click, you can select the nucleotide base fragments you
want.

GenkditPro g ‘ porte Espat

Bienvenido a GenEditPro

srTamsentas ge Fdioon y Anai >enético para | ma oe Decimones Int

Sek!m ld\;vo; DAIT _Apple blast

B-8 - -@3-@-0:

aPs- 182409

COpEICCNCIAgtANC QULLRCC agt gipct

Slopassasatipitatga s sxPERIBERIIERIERUPEINIPREEERTIREL (112108

Desstecoonar Todo
Exporta como BLAST Expiwrtar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como gep

Figure 10. Selecting sequence fragments in the editor. Selection direction with the mouse
from right to left or vice versa.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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GenEditPro Irallnicic GenEditPro  Analisis de Datos  Repories | Espafiol

L8

GenEditPro

Bienvenido a GenEditPro

Herramientas de Edicion y Analisis Genético para la Toma de Decisiones Inteligentes

BLAST v
B-@--0-0 0

}-aPa-182409
cggatcenctagtaacggecgecagtgtgctggaattegeccttcagtcaagttagatggtgeagecctitaaatigagt
ggtggaaaaaattgctatgaacaagaacaaataataatgatagaaaaaacatgcttatcaatggatgtgaaatagagata
tgacctcagoctttaatttgacaagtagattatcaacagcggagtttgtgtaggacgtaagcaaaatggatgaacctCia
atcaacagggctttcacagcatgcaccatggtggatgtcttgeccgticcaggeattectagtataagagegtagtectt
tgctgtaagtatctggatatitgttgaattagtaaatgtccatattcaatagataactggaagattagtgtcaaacaatt
ttagcctcaggatacagactttctgtgggaagatcgaaacgataagtcatCgtagatCgtacccagtgegeaagatcgaa
acgataagtattatggaaaaatggtagatgtatagaaaaccttaagaatggctCgacgctgatcatcatttaaatttctC v

Deseleccionar Todo
m G: 310737 T: 469255 A: 474594 m N: 12008

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como .gep

Figure 11. Selected fragment. The numbers are accumulated, all selection counters are
updated.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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2. Deselecting Fragments:
To deselect a previously selected portion of the sequence, click and drag

(]
with the mouse from left to right.

GenEditPro te fepatio
X5
Bienvenido a GenEditPro
Hermameentas de Edioon y Andiiss Genetico para 1a Toma de Decisiones Inteligente
Selectionsr schivo] DA(T Apple blast

B-8-7-@8-@-0

aP3- 182409

CODNICENCIAgLANCODCERCC ag! G RCTOGASMCOTIITICAG I Adg tag At gigagee

lgataghassans

KTIMAsMUAlaaglagataicascancogagmigiglaas
MCaacAgooctitcacagcatgcaccatgotogaigtcttgaogticcage gtagicett
33300 ICCAATIaataQstaS

QaICDaaCPIABYICAY

Qacgligatcat

SCOMAMGIATIAGGRAARAIgYLAGAIGIAIIgARASCTITASOANION N

Desstecoonar Todo

Exportar como FASTA Exportar como TXT

Figure 12. Marking for deselecting sequence fragments in the editor. Selection direction
with the mouse from right to left or vice versa.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Bienvenido a GenEditPro

Herrameentas de Edicion y Analisis Genético para la Toma de Decsiones Inteligentes

BLAST v
[Selecaoaarath; DAsT Apple blass
B-@-"'@3-@ -0

| sPs-182400
tggatconctagtascggocaccagtgtgctggasticgoccticagtcaagttagatggtocagocctitasatigagt
09tgo3aaaaattgctatgaacaagaacaastaatastgatagaaaaaacatgetiatcaatggatgtgaaatagagata
103CCICAQCCIAStIgACARQIAgATIAICAICA0CY GG INUIGIAYGACOTAAgCaSaIHuAIgaaLCICS

BCgalaaglartatgoaaaaatgatagatgtatigaaaaccitaagastgoctCgacgctgatcatcamaaarttctC J

Desglacoonar Todo
ciaise ll c310737 BRETTIHE A 474594 m m

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como 1X1

Exportar como £S5V

Figure 13. Deselected fragment and figures discounted from the bases by selection.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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3. Quantitative Calculation:
o GenEditPro will display in real time the total number of nucleotide bases:
» Total Upload: Total number of nucleotide bases in the uploaded file.

= Total by nucleotide base: Breakdown by base type (C, G, T, A, U,
N=Neutral).

= Total by selected nucleotide bases: Quantitative breakdown of the
nucleotide bases in the selected fragments.

These calculations will be performed automatically as the user selects and deselects
sequences.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Bienvenido a GenEditPro

Herramientas de Edicion y Analisis Genetico para la Toma de Decisiones Inteligentes

BLAST v

| Seleccionar archivo | DArT_Apple.blast

B-8 00 -0

}-aPa-182409
cggatcenctagtaacggecgecagtgtgctggaaticgeocttcagtcaagttagatggtgeagecctitaaatigagt
ggtggaaaaaatigctatgaacaagaacaaataataatgatagaaaaaacatgctiatcaatggatgigaaatagagata
tgacctcagectitaatttgacaagtagattatcaacageggagtttgtgtaggacgtaagcaaaatggatgaacctCia
atcaacagggctttcacageatgcaccatggtggatgtctigeccgticcaggeattectagtataagagegtagtectt
tgctgtaagtatctggatatitgtigaattagtaaatgiccataticaatagataactggaagattagtgtcaaacaatt
ttagcctcaggatacagactttctgtgggaagatcgaaacgataagtcatCgtaggtCqtacccagtgegeaagatcgaa
acgataagtattatggaaaaatggtagatgtatagaaaaccttaagaatggctCgacgcigatcatcatitaaatttctC

Deseleccionar Todo

L4

m G: 310737 T: 469255 A: 474594 m N: 12008

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como .gep

Total de bases CGTAN({U): 1580748

Figure 14. Total sequence counts after file upload, sequence totals per nucleotide base.

And, totals per selected nucleotide bases.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Once you have edited and selected the desired sequences, you can proceed to export the
modified data to the following formats:

1. Export to formats several:

o From the export menu, click Export.

o You will be asked to choose the format you want to export to:

BLAST ( .blast)
FASTA ( .fasta)
JSON ( .json)
CSV (.csv)
TXT ( .txt)

GEP (.gep), for later use in the analysis phase.

C: 314154

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como TXT

B'OG' 000

b-aPa-182409
cggatccnctagtaacggecgccagtgtgctggaaticgeccttcagtcaagttagatggtgcagecctitaaatigagt
ggtggaaaaaatigctatgaacaagaacaaataataatgatagaaaaaacatgcttatcaatggatgtgaaatagagata
tgacctcagcectttaatttgacaagtagattatcaacageggagtttgtgtaggacgtaagcaaaatggatgaacciCta
atcaacagggctticacagcatgcaccatggtggatgictigeccgticcaggeaticctagtataagagegtagicctt
tgctgtaagtatctggatatttgtigaattagtaaatgtccataticaatagataactggaagattagtgtcaaacaatt
ttagcctcaggatacagacttictgtgggaagatcgaaacgataagtcatCgtaggtCgtacccagtgogeaagatcgaa
acgataagtattatggaaaaatggtagatgtatagaaaaccttaagaatggctCgacgcigatcatcatitaaatttctC v

Deseleccionar Todo

G: 310737 T: 469255 A: 474594

Exportar como .gep

Total de bases CGTAN({U): 1580748

Figure 15. Data export buttons in formats: BLAST, FASTA, TXT, JSON and CSV. In
addition, JSON, CSV and GEP files contain the selected sequences and figures.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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2. File Generation:

o After selecting the format, GenEditPro will generate the corresponding file
and offer the option to save the file to your device.

|

.

3
i
4w
r

s

Figure 16. File to export in BLAST format.

Figure 17. Content of selected sequences. Remember that only JSON, CSV and GEP
store figures, but the latter contains metadata.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Descripcidén,C,6,T,A, U0

“Total en Original®, 314154, 318737,459255, 474564, 8, 12668
"Total Selecciomoso™, 13,7,7.6,8,1
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attegeecttea”

(boes © cbarens )

LabD TAM

LABORATORD DE DATOS DF AMERICA

o

X L)

Figure 18. CSV content, contains numbers just like JSON.

o 0 sederion geo o de st

Addes Fdcin Foumase W Apade

W Metadatal

Fecha: 2024-12-99 18:12:26

Nombre del archivo origimal: DAST_Apple.nlast

Total de bases CGTAUN en original: 1588743

C: 314154 G: 318737 T: S89235 A: 474554 N 12886 U @
Total de Bazes seleccionadas: 34

CIB3GETTTA AN I :W

® Secwencias:

rsecuencial

CIG T T 4N TR
cpgatcenctagtancgpeces
rpecuencial
CHG 1T A T N-0 i 0
attcgecctton

hwes & cuharens |

)

LK L5

Ut

uTH&

Figure 19. GEP content, contains figures and metadata.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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3. Verification and Confirmation:

o Check the exported file to ensure that the data has been exported correctly
in the chosen format.

Important Considerations

o File Format: Make sure the file you are uploading is one of the supported formats
(FASTA, BLAST, JSON, CSV, TXT). If the file is not in the correct format,
GenEditPro will notify you of an error.

o File Backup: It is recommended to backup files before making major changes to
avoid data loss.

e Selection Accuracy: When selecting sequence fragments, make sure you are
correctly marking regions of interest to obtain accurate calculations.

e Security : If your files contain sensitive information or important data, be sure to take
appropriate security measures to protect the files and the information contained in
them.

Common Problems

1. Error Loading File: If GenEditPro is unable to load the file, make sure the file is in
the proper format and is not corrupted.

2. Selecting Quantitative Calculations: Master the subject matter of the desired
calculations to add value to your report, verify that the sequence selections are
accurate and that the uploaded file contains the expected data.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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2. GEP File Analysis
General Description

GEP (Gene Edit Pro) file is generated after editing the nucleotide sequences using
GenEditPro. This Analysis phase aims to process the GEP file to obtain relevant insights
about the sequences and perform more complex quantitative analysis.

Procedure for manipulating a GEP file
1. Access to the Selection Module:

o Enter the GEP File Editing module from the GenditPro main menu.

Analisis de Datos

Figure 20. Analysis module or section.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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2. GEP File Upload:
Click the Upload button and select the GEP file from your device.

(]
o The system will display the content of the GEP file in the metadata interface.
O Ao
IS r @
e o2
™~
1 A » i o] wbe -~
[ JTSreN e »
B
A in

ronto

Figure 21. Opening or loading the GEP file.

Analisis de Datos

taccout witee
Metadatos:
Sadwrrictie categorie S lon dates

Figure 22. Press the blue Load button, the GEP data will be displayed in the metadata panel

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Figure 23. GEP metadata loaded to the dashboard.
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3. Data Selection:

o Once the file is loaded, the values can be seen, now the desired parameters
must be selected.

o You can select data by categories after selecting with “check”, Checklist,
matching or list hooks.

o Press the Apply Selection button, the data from GEP will be loaded.

Metadatos:

pos U: N

4 Secuwm Les
secuent Lol
C: 30 € :3A: M1 0
CEEAtTEACtAgtMCERIT RS
sescusnciag

S6 1 a4 LI @
attegrectie s
Seleccione categoria de los datos
£ Total de bases CGTAUN en aniginal

B Total de bases seleccicnadas

B Secuencias madwiduales

£ Seleccionar Todas

Apficer Selecodn

Figure 24. Selecting the data category using check, Checklist, matching or hooks.
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4. Apply Selection:
o After making changes, click Save to update the GEP file.

o The modified file will be saved to its original location or a new location,
depending on your selection.

Aplicar Seleccion

Vista de Calculos

Metadata del archivo
Fecha de Creacion del Informe: 2024-12-09 19:22:17

Nombre del archivo cargado: exported_selection.gep
Datos de GEP:

Fecha de Creacion del Informe: 12/09/2024, 14:12:26
Mombre del archivo cargado: DArT_Apple.blast

Totales originales:
Total bases CGTAUN: 1580748

Desglose:

C: 314154 G: 310737 T:469255 A474594 U0 N 12008
Bases seleccionadas:

Total: 34

Desglose:

13 G 7 T.7 A B U: 0 N: 1

Secuencias:

secuencial: C:8GHT: 3 A4 U 0N 1
secuencia2: C:5 G T T4 A 2U:0N: 0

Figure 25. Press Apply Selection button to load the selected metadata.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Additional Features

e Preview: GenditPro allows you to see a preview in the calculations panel before
generating the report, ensuring that the selected parameters are correct.

o Data Validation: The system validates the entries in the GEP file to avoid data
errors. If any inconsistencies are detected, the system will alert the user.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Summary
Section 1. GEP File Upload
1. Access the Analysis Section:
o Inthe main menu, click on the Analysis option.
2. Select the GEP File:
o You will be prompted to select the previously generated GEP file.

o From the selection dialog, locate and select the GEP file on your device and
click Open.

3. File Verification:

o After uploading the file, the application will display the information contained
in the GEP. Make sure that the data is correct and that there are no errors in
the upload.

Section 2: Processing of GEP File Data
1. Data Visualization:

o Once the GEP file is uploaded, the sequence data will be organized for
analysis.

o The system will display the nucleotide bases, their frequency, and the
sequences selected during the previous phase.

J—
Metadata del archivo

Fechs da Creackn del frdorme
Merbre del anivwe carpads. 1l

Do de GEP

Bases selecdonacas

Secuerr s

:
-t

Figure 26. Metadata in the calculations panel, the Descriptive, Inferential and Machine
Learning statistics buttons are available to apply the calculations.
www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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2. Quantitative Calculations:

o The data processed from the GEP will allow for more complex quantitative
analyses, such as:

Nucleotide base distribution: Shows the amountof C, G, T, A, U, N
in the sequences.

Selected Sequences Frequency: How many times a specific
sequence or pattern appears in the file.

Selected fragment analysis: Quantification of the selected
fragments in comparison to the total file.

atak 34

secuencial

Fecha de Craacion del Informe: 12/09/2024, 141226
Nombre ded archive cargado: DAIT_Apple blast

Totales originales:
Total bases CGTAUN: 1580743

310737 T: 469255 A 474554 U0 N: 12008

Bases seleccionadas:

Secuencias:
C8GETIALUON

secuencRZ S IT4A 200N G

oesrpie I icrencs JRERS

- 23 £ £ [ ) D

Figure 27. Selection of statistics (descriptive).
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13 G7T N7 A6 w0 N1
Secuencias:

secuencid: CE8GOT-3A4U0NY

et S5 TT.482U00N0

ESTADISTICA DESCRIPTIVA

Totales Seleccionados Secuencias
Media Media Media
263453,00 567 283

Base Media Base Media Base Media

C 21415400 C 13.00 C 650

[ G a0 G 350

T 489255.00 T 1.00 T

A 47450400 A 6.00 A i

U 000 v 0.00 U 000

N 1200800 N 1.00 N 050

- 2 02 2 ) 2 ) )

£ 2024 LabDATAM, Todos Jos derechos reservados.

Figure 28. Application of the Statistical Mean to data categories: total sequence data, total
sequence per nucleotide base. Total selected nucleotide bases, grand total selected
bases.
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ESTADISTICA DESCRIPTIVA
Totales
Media Moda Mediana Min Max
26345200 0, 12008, 310737, 314154, 469255, 474504 31244550 .00 47458400
Quantile 25 Quantile 50 Quantile 75

12005.00 21413400 45025500

Base Media Moda Mediana Min Max Quantile 25 CQuantile 50  Quantile 75

C 31415400 3747154 31475400 31415400 37475400 31415400 314715400 31415400

<] 310737.00 310737 310737.00 31073700 310737.000 310737.00 31073700 310737.00

T 46925500 460255 4505500 46025500 46925500 ASG25500 46925500 46823500

A 47450400 474504 ATASQAD0 ATAS9400 AT4S0400 ATASSADD  ATASGAQ00 47458400

U 000 0 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00

N 1200800 12008 1200800 1200800 1200800 1200800 12008.00 12008.00
Seleccionados

Media Moda Mediana Min Max Quantile 25 Quantile 50 Quantile 75
567 T 6.50 0.00 13.00 1.00 7.00 T.00

Base Media Moda Mediana Min Max  Quantile 25 Quantile 50 Quantile 75

C 1200 13 12.00 1300 13.00 13.00 13.00 12.00
G 7.00 7 7.00 700 700 700 700 700
T 7.00 7 7.00 700 700 700 700 700
A 6.00 § 6.00 600 600 600 600 6.00
u 0.00 Q 0.00 0.00 000 0.0 0.00 0.00
N 1.00 1 1.00 100 100 100 1.00 1.00
Secuencias

Media Meoda Mediana Min Max Quantile 25 Quantile 50  Quantile 75
283 o 250 0.00 5.00 1.00 3.00 5.00

Base Media Moda Mediana Mi

n  Max Cuantile25 Quantile 500 Quantile 75

C 6.50 58 G50 500 E00 500 00 E.00
G 350 1.6 250 100 600 .00 6.00 6.00
T 350 3.4 250 300 400 300 400 4.00
A 3.00 2.4 2.00 200 400 200 400 4.00
u 0.00 o 0.00 000 000 000 0.00 0.00
N 0.50 01 0.E0 000 100 000 1.00 1.00

Exportar POF

Figure 29. Application of (descriptive) statistics to data categories: total sequence data,
total sequence per nucleotide base. Total selected nucleotide bases, grand total selected
bases.
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3. Graphics Generation:
o The results of the analysis can be represented graphically. For example:
= Bar graphs: To show the distribution of nucleotides in the file.

= Line graphs: To illustrate the frequency of occurrence of specific
sequences.

=B 008 = B0 =

Ll Gréfico ae Barras
O Grafico de Lineas
O Gréfico Circular

U Grafico de Dispersion
L Seleccionar Todos

Exportar PDF

Figure 30. Generate graphs: Bars, Lines, Pie, Scatter and Select all options.

= o

Gratico de Barras

Gréfico de Lineas
Grafico Circular
Grafico de Dispersion
~! Seleccionar Todos

Exportar PDF

Figure 31. Selecting Bar and Pie charts.
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Figure 32. Sample bar chart (static or dynamic).

Figure 33. Sample pie chart.
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4. Comparative Analysis:
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o GenEditPro will also allow a comparative analysis between different
fragments or sequences of the GEP file, providing statistics such as mean,
mode, median, min, max, Q25, Q50, Q75, complemented by the

aforementioned graphs.

Secuencias

Media Moda Mediana Min Max Quantile 25

283 0 250 000 800
Base Media Moda Mediana Min Max
C 6.50 58 650 S00 800
G 3.50 1.6 350 100 600
T 3.50 3.4 350 300 400
A 3.00 2.4 300 200 400
u 0.00 0 Q.00 000 000
N 0.50 0,1 0.50 000 100

1.00

Quantile 25
5.00
100
3.00
200
0.00
0.00

Drvvdrvcndn de Bases Sedeconmacas

T vcoersa T Taver

Figure 34. Graphs and comparative tables.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com

Quantile 50

3.00

Quantile 50
£00
6,00
400
400
0.00
1.00

Quantile 75
5.00

Quantile 75
8.00
6.00
400
400
0.00
1.00
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Section 3: Exporting Results
1. Report Generation:
o After performing the analysis, the results can be exported in different formats.
o From the Export Results option , press the only existing PDF button:

= PDF: Generates a report with graphics and analysis in printable
format.

2. Export Results:

o After a dialog box opens, you will be asked to choose a location to save the
exported file. Choose the desired location and click Save.

B33

[ £ [ Y ) )

I Gréfico de Barras

2 Grafico ge Lineas

13 Grafico Circular

L Gréfico de Dispersion
1 Seleccionar Todos

[ e [

- 2

Figure 35. Blue button to export calculations and graphs to a PDF file.
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Section 4: Data Visualization

1.

2.

Data Display Interface:

o Inthe Analysis section, after loading the GEP file, you will be able to view in
a panel the metadata, the fragments selected by bases, global totals, etc.

o In the calculations panel you will be able to see the results of choosing the
different types of calculations, whether descriptive, inferential or Machine
Learning, to evaluate them with your objectives.

Analysis of Mutations or Variants:

o From a quantitative and qualitative approach, you can check if the file
contains mutations or variants in the sequences, GenEditPro will offer tools
to identify these differences, calculate their frequencies, validate behaviors
between each nucleotide or protein base.

Important Considerations

GEP File Format: Make sure the GEP file is in the correct format before uploading
it to the system, as improper handling may result in errors in the results. Incorrect file
format may cause problems in editing and further processing of the data or accuracy
for calculations.

GEP File Size: This topic is actually about loading the sequence, very large files
loaded into GenEditPro can disrupt regular behavior, large files may take a bit longer
to load and process. Please note that the GEP file is a quantitative and metadata
summary that will usually be small to medium-small, depending on the number of
sequence fragments you have chosen.

Calculation Accuracy: Analysis results are as accurate as the data in the GEP file.
Please ensure that sequence editing has been performed correctly before
proceeding.

GEP Backups: Always make a backup of the original GEP file before editing it. This
will ensure that no important data is lost if any errors occur during editing.

Saving Results: Be sure to store the GEP file generated after the analysis as it
contains important results.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Common Problems

1. Error Loading GEP File: If you are unable to load the GEP file, please verify that
the file is in the supported format ( .gep ) and is not corrupted.

o If the file does not upload correctly, make sure the file is in the correct format
and is not corrupted.

2. Data Validation Errors: If the system detects validation errors when saving
changes, ensure that all required fields are completed and the values are valid.

3. Incorrect Results in Analysis:

o If the results appear incorrect, verify that the selected sequences and
guantitative calculations are accurate.

Tips
o Final Review: After making significant changes, carefully review all parameters
before saving.

e Regular Backup: Backup GEP files to prevent data loss.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Manual de usuario: GenEditPro v. 1.0
Elaborado por el Laboratorio de Datos de América, LabDATAM.com
Diciembre, 2024.

GenEditPro es una herramienta web avanzada para la edicion, analisis y visualizacion de
datos gendémicos. Este manual esta disefiado para guiar a usuarios de todos los niveles en
el uso eficiente de cada seccion de la plataforma.

Introducciéon

GenEditPro es una herramienta avanzada de edicion y andlisis genético, disefiada para
facilitar la manipulacion eficiente de secuencias genéticas, realizar andlisis estadisticos y
de machine learning sobre los datos, y generar reportes detallados para la toma de
decisiones en investigaciones y proyectos cientificos.

La aplicacion se estructura en diversas areas tematicas que cubren funcionalidades
esenciales para los investigadores y profesionales en genética, incluyendo:

4. Edicion Genética
5. Analisis de Datos
6. Generaciéon de Reportes

GenEditPro proporciona una interfaz intuitiva y accesible para el usuario, en la que pueden
subir archivos de secuencias genéticas, realizar diversas tareas de analisis, y visualizar
gréaficos interactivos que faciliten la interpretacioén de los resultados.

A lo largo de este manual, se detallaran las funcionalidades y procesos dentro de cada
seccion clave, comenzando con la configuracion inicial, carga de archivos, y los analisis que
se pueden realizar. Ademas, se guiard al usuario en como interpretar los resultados,
generar reportes y exportarlos en varios formatos.

Estructura del Manual:
e Index (Introduccién y navegacion bésica)
e GenEditPro (Edicion de secuencias genéticas)
e Analisis de Datos (Estadisticas y Machine Learning)

e Reportes (Generacion y exportacién de reportes)

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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1. Introduccion ala herramienta GenEditPro

GenEditPro es una herramienta avanzada desarrollada para la edicién y analisis de
secuencias genéticas, que permite a los usuarios trabajar con diversos formatos de archivos
como BLAST, FASTA, JSON, CSV, TXT y GAL o Gene-A-Line (o archivo de Aligment y
Purified es un archivo propietario de GenEditPro). A través de esta aplicacién, los usuarios
pueden cargar sus archivos, realizar analisis estadisticos y de Machine Learning, y generar
reportes en formato PDF de manera eficiente.

Bienvenido a GenEditPro

Herramiantas de Edicion y Andlisis Candtico pars ia Toma de Decisiones Imeligantes

LADDATAM & 2 GenEditPre  Acsiien o Nudsdiidins.  Seivickon  (odammctln GaESP Mo v idose ~

P4 r 2 hH

Andlisis de Nucledtidos Analisis de Proleinas

GeneditProtainas

Gene-A-Line Ir a GenEditPro

Rowlea and s walntistioos Haramsnias avanzadas

y 00 machne learming scbn pora ansisis de soopancion

Son (Iados profmcn

oy [l i " MU b H
m El s B

© 2004 LabDATAM. Todos o8 derochos mMsenvinoos

Estructura de la aplicacion:
La aplicacion se organiza en diversas secciones tematicas, que incluyen:

e Cargade archivos con secuencias: El usuario dispone de una fuente de datos de
secuencias el cual, tras la carga en un editor, puede elegir secciones o fragmentos
de secuencia con el mouse en ambos sentidos. Tanto de derecha a izquierda como
viceversa, en este mismo sentido puede emplear la funciéon para deseleccionar lo
marcado o resaltado.

o Edicién de secuencias genéticas: Permite editar las secuencias genéticas de los
archivos cargados.

e Andlisis de datos: Proporciona herramientas estadisticas y de Machine Learning
para interpretar los datos genéticos.

e Generacién de reportes: Permite crear informes en formato PDF basados en los
andlisis realizados.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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5. Cargade archivos: El usuario puede cargar archivos en formatos BLAST, FASTA,
JSON, CSV, TXT y GAL (Gene-A-Line o Gene Aligment).

Bienvenido a GenEditPro

Hemamasntas o& Edicion y Andlisis Genético para 1a Toma de Decsionss Infehgents

BLAST

i Seleccionar al’chivvl Sin archivos seleccionados

B8 -@3-@ 0

Desgiectonar Todo
= 2 - e
Expontar como BLAST Expartar como FASTA Exportar coma TXT

Exportar coma JSON Exportar como CSV

Total de bases CGTAN(U); 0

Figura 1. Carga de archivos segun formato de secuencia.
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6. Edicidén de secuencias: Una vez cargado el archivo, se pueden realizar ediciones
sobre las secuencias genéticas contenidas en el archivo.

Bienvenido a GenEditPro

Heramientas de Edicion y Andlists Gendtico para la Toma de Decisiones intehigentes

BLAS
| Seleccionar archivo l DAIT_Apple.blast
B-@:--0-@ -0

>afa-182409
CQGAtCCNCtaglaacQyCigecagtgtgoiggaaticgrocticagicaagitagalgglgeagoecittasattgag!
ggtiggasaasatigciatgaacaagaacasatastastgatagasasaacatgcttatcaatggatgtoaaatagagata

tgace aatttgacaagtagattatcaacagcggagittgtgtaggacgtaageasaatggatgaacctCa
AlcaacagQQcImcacageatgcaccatogingatgictigeccgtccagoeaticctagiaraagagegiagiccty
tgctgtaaglatciggatatiigtigaatiaglasatgiccatattcaatagataactggaagattogigtcasacastt

ttagccicaggatacagactttcigtgggaagatcgaaacgataagteatCotagatgtacccagtgegeaagatogaa

ggaaasatggiagatgtatagaasaccttzagaatgoctios

acgataagt

C: 314154 G: 310737 T: 469255 A 474554 m m

Exportar como BLAST Exportar como FASTA

mwm Exportar como C5V

Exportar como .gep

Total oe bases CGTAN(U): 1580748

Figura 2. Edicion de secuencias.
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7. Andlisis de datos: Los datos cargados y editados se pueden analizar utilizando
herramientas estadisticas y de Machine Learning.

Analisis de Datos
Sebccione smtivo

Metadatos:

Figura 3. Carga de archivo GEP.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
46



LabD ' TAM

LABORATORSD DE DATOS OF ANERICA

GenEditPro

Metadata del archivo

Fecha de Creacion del Informe: 2024-12-08 18:32:51
Nombre del archivo cargado: exported_selection gep
Datos de GEP:

Fecha de Creacion del Informe: 12/07/72024, 18.28:37
Nombre ded archivo cargado: sample fasta ixt
Totales originales:

Total bases CGTAUN: 620

Secuencias:

secuencidal:CIIGIST 1TAISU4ND

secuenciaz C 4G ST 21 A DL ON O
c C13G T12ZA200:0N:0
secuenciad: C 1 0

secuencias: (

secuenciad

secuencial

© 2024 LabDATAM. Todos los derechos reservados.

Figura 4. Metadatos y Célculos estadisticos y Machine Learning

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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8. Generacion de Reportes: El usuario puede exportar los resultados de los analisis
a un archivo PDF.

Figura 5. Reportes por técnicas y herramientas bioinformaticas.

Consideraciones:
e No es necesario registrarse para usar GenEditPro.

e La versiobn de la aplicacion es gratuita y se puede usar sin ningun tipo de
autenticacion.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
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Cargay Edicién de archivos en GenEditPro
Descripcion

GenditPro es una herramienta especializada en la edicion de secuencias genéticas y el
manejo de archivos GEP (Generacion de Entradas de Proceso) para el analisis
cuantitativo de las secuencias genéticas. Esta funcionalidad permite a los usuarios
modificar fuentes de datos de secuencias y generar archivos GEP, ajustando las entradas
del sistema segun las necesidades de procesamiento especificas para su procesamiento y
analisis matematico.

GenEditPro es una herramienta disefiada para trabajar con archivos que contienen
secuencias de bases nucleotidicas, como Fasta, Blast, JSON, CSV, TXT y GAL o Gene-
A-Line (o archivo de Aligment y Purified es un archivo propietario de GenEditPro). La
aplicacion permite cargar estos archivos, realizar seleccion y deseleccion de fragmentos de
secuencias, y generar reportes cuantitativos sobre las bases nucleotidicas. Ademas, es
posible exportar los datos modificados a diversos formatos de archivo, incluyendo GEP para
su posterior andlisis.

Funcionalidad Principal

e Edicidén de archivo de secuencia: Los usuarios pueden cargar y maodificar la fuente
de datos de archivos BLAST, FASTA, JSON, CSV, TXT y GAL facilitando la
visualizacién y modificacion de los datos contenidos dentro de ellos.

Desde el editor puede con el mouse (derecha-izquierda y viceversa)
seleccionar/deseleccionar fragmentos de secuencia que se iran resaltando o
remarcando para ser guardados en archivos tipo o extension GEP (GenEditPro:
*.gep), con el objetivo de preparar datos para su posterior procesamiento o analisis.
El sistema proporciona una interfaz intuitiva para editar las entradas con el mouse,
sin la necesidad de manipular directamente los archivos fuentes cargados.

e Exportar de Archivos GEP: La herramienta permite exportar archivos GEP con los
botones inferiores, aparece aislado el tipo GEP que es propietario. Este archivo
podra ser cargado en la seccion de Analisis en la plataforma para realizar calculos
y generacion de gréficos en Estadistica Descriptiva, Inferencial y Machine Learning.

e Parametros de GEP: Dentro de los archivos GEP, los usuarios podran ver el
metadato como fechas, valores numéricos como conteos totales del archivo, totales
por base nucledtido, total de nucle6tidos seleccionados y la suma total de estos. A
estos datos, el usuario podrd emplear tras un solo click en botones de calculos y
gréficos en estadistica y Machine Learning.
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Seccion 1: Carga de Archivos
4. Acceder a GenEditPro:

o Inicie la aplicacion y acceda a la interfaz principal.

Bienvenido a GenEditPro

Haramiantas de Edicitn y Andlisis Gandtico pars 3 Toma de Decsiones Imeligantes

LRDDATAM & 4 GenEitPru  Acsibed o Nustidliden.  Serviciin  odamaceln GaESPw Mo s doms ~

p4 r 2 5H

- 2 A &ie o - ~ A eis o 2 o
Gene-A-Line Ir a GenEditPro Andlisis de Nucledtidos GeneditProt-ainas Analisis de Proleinas

Rowlea and s walntiatiocs Haramenias
Homarmsents wyzade pam Acoede 1 In herramnds peen chin lowrming sobre Hatrameentan sepsca rora anshels o
SNEUI0 y COMpWackin SR SECuinout tukas

Para andises y ediin v
protmcm
3 soCu0nCs QoNvibiode rucheotidoas 20CUANC N protecon

L=
¥ n Aciiims te W Andevss de
L o

© 2004 LabDATAM. Todos ko8 defochon rsanisos

Figura 6. Portada principal (index)

5. Seleccionar archivo para cargar:

o Desde el menu principal, haga clic en el boton Seleccionar archivo.

GenEditPro o Espadol
GentthiE

Bienvenido a GenEditPro

{erramientas de Fr 1 v Andiisis Genst 2 1a Toma de Decisiones Inteliosss

}Seleccmav SICIVG | Sin archivos seteccionados

Figura 7. Seleccionar archivo fuente de secuencia de datos.

o Aparecera un cuadro de didlogo donde podréa seleccionar el archivo a cargar.
Los formatos compatibles son:
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= [Fasta( .fasta)
» Blast (.blast)
= JSON ( .json)
= CSV(.csv)
« TXT (.txt)
= GAL (.gal)

o Haga clic en Abrir para cargar el archivo seleccionado.
O
2 . r e
. g5
B, | B

Figura 8. Abrir cuadro de didlogo Windows y seleccionar archivo de secuencias.

6. Verificacién de archivo cargado:

o Después de cargar el archivo, la interfaz mostrara el contenido del archivo
en un area de visualizacion. Asegurese de que las secuencias nucleotidicas
sean las correctas antes de proceder con la edicion.
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Bienvenido a GenEditPro

Herramientas de Edicidn y Analisis Genético para la Toma de Decisiones Inteligentes

BLAST v

| Seleccionar archivo | DArT_Apple.blast
B-o:-- -@-0-0-

=aPa-182409
cggatcenctagtaacggecgecagtgtgetggaatticgeccticagtcaagttagatggtgeagecctttaaatigagt
ggtggaaaaaatigctatgaacaagaacaaataataatgatagaaaaaacatgcttatcaatggatgtgaaatagagata
tgacctcagcctttaatttgacaagtagattatcaacagoggagtttgtgtaggacgtaagcaaaatggatgaacctCta
atcaacagggctttcacagcatgcaccatggtggatgtcttgcccgticcaggeaticctagtataagagegtagtectt
tgctgtaagtatctggatatttgtigaattagtaaatgtccataticaatagataactggaagattagtgtcaaacaatt
ttagcctcaggatacagacttictatgggaagatcgaaacgataagtcatCgtaggtCatacccagtgogeaagatcgaa
acgataagtattatggazaaatggtagatgtatagaaaacctiaagaatggctCgacgctgatcatcatitaaatttctC W

Deseleccionar Todo
m [cE[IFET) T: 469255 A: 474594 m N: 12008

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como .gep

Figura 9. Secuencias cargadas al editor de GenEditPro.
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Seccidon 2: Edicion de Secuencias
4. Seleccion de fragmentos:

o Para seleccionar fragmentos de la secuencia, haga clic y arrastre con el
mouse de derecha a izquierda (o viceversa).

o Mientras mantiene el clic, puede seleccionar los fragmentos de bases
nucleotidicas que desee.

GenkEditPro : p oy Eepsati
g
Bienvenido a GenEditPro
Selccmumm~ Apple blast
12 7 T 7 [ . 0 n 1
2P3- 182409

CODNICENCIADLANC QUCLRCC A 9 RCTOGASMOQUITICAY ICAag Mt agatg gigtagccc M aastigagt

i
T D e DEEE D DX
T Exportar como FASTA Exportar como TXT

Esponar coma SON Lxportan como TSV

Exportar como BLAST

Exportar como gep

Figura 10. Seleccion de fragmentos de secuencias en el editor. Sentido de seleccion con
el mouse de derecha a izquierda o viceversa.
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GenEditPro Irallnicic GenEditPro  Analisis de Datos  Repories | Espafiol

i

GenEditPro

Bienvenido a GenEditPro

Herramientas de Edicion y Analisis Genético para la Toma de Decisiones Inteligentes

BLAST v
B-@--0-0 0

}-aPa-182409
cggatcenctagtaacggecgecagtgtgctggaattegeccttcagtcaagttagatggtgeagecctitaaatigagt
ggtggaaaaaattgctatgaacaagaacaaataataatgatagaaaaaacatgcttatcaatggatgtgaaatagagata
tgacctcagoctttaatttgacaagtagattatcaacagcggagtttgtgtaggacgtaagcaaaatggatgaacctCia
atcaacagggctttcacagcatgcaccatggtggatgtcttgeccgticcaggeattectagtataagagegtagtectt
tgctgtaagtatctggatatitgttgaattagtaaatgtccatattcaatagataactggaagattagtgtcaaacaatt
ttagcctcaggatacagactttctgtgggaagatcgaaacgataagtcatCgtagatCgtacccagtgegeaagatcgaa
acgataagtattatggaaaaatggtagatgtatagaaaaccttaagaatggctCgacgctgatcatcatttaaatttctC v

Deseleccionar Todo
m G: 310737 T: 469255 A: 474594 m N: 12008

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como .gep

Figura 11. Fragmento seleccionado. Las cifras se acumulan, se actualizan todos los
contadores de seleccion.
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5. Deseleccién de Fragmentos:

o Para deseleccionar una parte de la secuencia previamente seleccionada,
haga clic y arrastre con el mouse de izquierda a derecha.

GenEditPro g ! Lot Lepatio

ramsentas oe £d Anait >enético para 1a Toma de Decimones Inteligente

Bienvenido a GenEditPro

75(*(’“ 7m‘“ o 7mf v —; DAIT_Appie blast

B-8-7-@8-@-0

aPs-18240%

03a2C03tasgtcatCgLags A EY

SlAAGIATIAN zatgqt tOtAHOARASCCIIAS0 200 QRCOCIGAlC AT e
(OM2AG1ATIAINCAAARAIGGLAGAIGIAE0ARASCCITASQ RO (YL QACOCIQANCHICIATIIAAS L v

Desstecoonar Todo
T O e EXZE ED £
Exportar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como gep

Figura 12. Marcado para deseleccionar fragmentos de secuencias en el editor. Sentido
de seleccidn con el mouse de derecha a izquierda o viceversa.
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Bienvenido a GenEditPro

Herrameentas de Edicion y Analisis Genético para la Toma de Decsiones Inteligentes

BLAST v
[Suecooaararchm; DAsT Apple blass
B-@-"'@-@ O

| sps-182400

tggatconctagtascggocaccagtgtgctggasticgoccticagtcaagttagatggtocagocctitasatigagt
0gtgoaaaaaatigctatgaacaagaacaastaatastgatagasasaacatgatiatcaatggatgigaaatagagata
103CCICAQCCTITASIILACAAQIAgATIAIC3ACA0C g UG IAYGICOIAAgCaS22IO0ATgaALCIC 1S

BCgalaaglattalggaaaaatggtagatgtatagaaaaccitaagastgoctCgacgctgatcatcattaaartctl

Deselecoonar Todo
caursa [l carorsr JRTTERN & arassa [ uo [ wetases
Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como 1X1

-

Exportar como geop

Figura 13. Fragmento deseleccionado y cifras descontadas de las bases por seleccion.
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6. Calculo Cuantitativo:

o GenEditPro mostrara en tiempo real el total de bases nucleotidicas:

Total de carga: Numero total de bases nucleotidicas en el archivo
cargado.

Total por base de nucledtido: Desglose por tipo de base (A, T, C,
G, Uy N=Neutral).

Total por bases nucleotidicas seleccionadas: Desglose
cuantitativo de las bases nucleotidicas en los fragmentos
seleccionados.

Estos célculos se realizaran autométicamente a medida que el usuario realiza la
seleccién y deseleccién de las secuencias.
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GenEditPro

Bienvenido a GenEditPro

Herramientas de Edicion y Analisis Genetico para la Toma de Decisiones Inteligentes

BLAST v

| Seleccionar archivo | DArT_Apple.blast

B-8 00 -0

}-aPa-182409
cggatcenctagtaacggecgecagtgtgctggaaticgeocttcagtcaagttagatggtgeagecctitaaatigagt
ggtggaaaaaatigctatgaacaagaacaaataataatgatagaaaaaacatgctiatcaatggatgigaaatagagata
tgacctcagectitaatttgacaagtagattatcaacageggagtttgtgtaggacgtaagcaaaatggatgaacctCia
atcaacagggctttcacageatgcaccatggtggatgtctigeccgticcaggeattectagtataagagegtagtectt
tgctgtaagtatctggatatitgtigaattagtaaatgiccataticaatagataactggaagattagtgtcaaacaatt
ttagcctcaggatacagactttctgtgggaagatcgaaacgataagtcatCgtaggtCqtacccagtgegeaagatcgaa
acgataagtattatggaaaaatggtagatgtatagaaaaccttaagaatggctCgacgcigatcatcatitaaatttctC

Deseleccionar Todo

L4

m G: 310737 T: 469255 A: 474594 m N: 12008

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como .gep

Total de bases CGTAN({U): 1580748

Figura 14. Conteos totales de la secuencia tras la carga de archivo, totales de secuencia

por base de nucleétidos. Y, total por bases de nucleicos seleccionados.
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Seccion 3: Exportacion de Archivos

Una vez que haya editado y seleccionado las secuencias deseadas, puede proceder a
exportar los datos modificados a los siguientes formatos:

4. Exportacién aformatos varios:
o Desde el menu de exportacion, haga clic en Exportar.
o Se le pedira elegir el formato en el que desea exportar:
= Blast (.blast)
= Fasta( .fasta)
= JSON (.json)
= CSV(.csv)
= TXT (.txt)

= GEP (.gep), para su posterior uso en la fase de analisis.

B-B' 000

|-aPa-182409
cggatccnctagtaacggecgecagtgtgctggaaticgeocticagtcaagttagatggtgeagecctitaaatigagt
ggtggaaaaaattgctatgaacaagaacaaataataatgatagaaaaaacatgcttatcaatggatgtgaaatagagata
tgacctcagcctttaatttgacaagtagattatcaacageggagtttgtgtaggacgtaagcaaaatggatgaacciCta
atcaacagggctticacageatgeaccatggtggatgtcttgeccgttccaggeaticctagtataagagegtagtectt
tgctgtaagtatctggatattigtigaattagtaaatgtccataticaatagataactggaagattagtgtcaaacaatt
ttagcctcaggatacagacttictgtgggaagatcgaaacgataagtcatCgtaggtCgtacccagtgegcaagatcgaa
acgataagtattatggaasaaatggtagatgtatagaaaaccttaagaatggctCgacgctgatcatcatttaaatttctC v

Deseleccionar Todo
m G: 310737 T: 469255 A: 474594 m

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como TXT
Exportar como JSON Exportar como CSV

Exportar como .gep

Total de bases CGTAN(U): 1580748

Figura 15. Botones de exportacion de datos en formatos: BLAST, FASTA, TXT, JSON y
CSV. Ademas, los archivos JSON, CSV y GEP contienen las secuencias seleccionadas y
cifras.
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5. Generacion del Archivo:

o Después de seleccionar el formato, GenEditPro generara el archivo
correspondiente y ofrecera la opcion de guardar el archivo en su dispositivo.

.

- i R B
F B ETE8 .

Figura 16. Archivo a exportar formato BLAST.

CREMCCNCTAZTANCREECgE
atrigecttar

Figura 17. Contenido de secuencias seleccionadas. Recordar que solo JSON, CSV y GEP
guardan cifras, pero este Ultimo contiene metadata.
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Descripcidén,C,6,T,A, U0

“Total en Original®, 314154, 318737,459255, 474564, 8, 12668
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“Secuencia Selecclonsda”,,,,,"cggatconcragtaacegCcge
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o

X L)

Figura 18. Contenido CSV, contiene cifras al igual que JSON.

o 0 sederion geo o de st

Addes Fdcin Foumase W Apade

W Metadatal

Fecha: 2024-12-99 18:12:26

Nombre del archivo origimal: DAST_Apple.nlast

Total de bases CGTAUN en original: 1588743

C: 314154 G: 318737 T: S89235 A: 474554 N 12886 U @
Total de Bazes seleccionadas: 34

CIB3GETTTA AN I :W

® Secwencias:

rsecuencial

CIG T T 4N TR
cpgatcenctagtancgpeces
rpecuencial
CHG 1T A T N-0 i 0
attcgecctton

hwes & cuharens |

)

LK L5

Ut

uTH&

Figura 19. Contenido de GEP, contiene cifras y metadatos.
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6. Verificacién y Confirmacion:

o Verifique el archivo exportado para asegurarse de que los datos se hayan
exportado correctamente en el formato elegido.

Consideraciones Importantes

e Formato del Archivo: Asegurese de que el archivo que esta cargando sea uno de
los formatos compatibles (BLAST, FASTA, JSON, CSV, TXT, GEP). Si el archivo no
esta en el formato correcto, GenEditPro le notificara un error.

e Respaldo de Archivos: Se recomienda hacer copias de seguridad de los archivos
antes de realizar modificaciones importantes para evitar la pérdida de datos.

e Precision dela Seleccidn: Al seleccionar fragmentos de secuencias, asegurese de
gue estd marcando correctamente las regiones de interés para obtener calculos
precisos.

e Seguridad: Si los archivos contienen informacién sensible o datos importantes,
asegurese de tomar medidas adecuadas de seguridad para proteger los archivos y
la informacion contenida en ellos.

Problemas Comunes

3. Error al Cargar el Archivo: Si GenEditPro no puede cargar el archivo, asegurese
de que el archivo esté en el formato adecuado y no esté dafado.

4. Seleccion de los Calculos Cuantitativos: Domine la teméatica sobre los calculos
deseados para que aporte valor a su reporte, verifique que las selecciones de las
secuencias sean precisas y que el archivo cargado contenga datos esperados.
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2. Analisis de Archivos GEP
Descripcién General

El archivo GEP (Gene Edit Pro) se genera tras la edicion de las secuencias de nucleotidos
utilizando GenEditPro. Esta fase de Analisis tiene como objetivo procesar el archivo GEP
para obtener insights relevantes sobre las secuencias y realizar analisis cuantitativos mas
complejos.

Procedimiento para manipular un Archivo GEP
5. Acceso al Mddulo de seleccion:

o Ingrese al médulo de Edicién de Archivos GEP desde el menu principal de
GenditPro.

Analisis de Datos

Figura 20. Médulo o seccién de Andlisis.
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6. Carga del Archivo GEP:

o Haga clic en el botén Cargar y seleccione el archivo GEP desde su

dispositivo.
o El sistema mostrara el contenido del archivo GEP en la interfaz de
metadatos.
O e
B 3 s
(S : ®
a =
~
$ Dowreat » wd i) erprien] st g e ted weher fa
| T " ay
J L

Acctviws IV

B Comola

Figura 21. Apertura o carga del archivo GEP.

Analisis de Datos

Metadasos:
Figura 22. Presionar el boton azul de Cargar, los datos de GEP se veran en el panel de
metadatos.
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Analisis de Datos
 Metadatos

Figura 23. Metadatos de GEP cargados al panel.
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7. Seleccion de Datos:

o Una vez cargado el archivo, pueden verse los valores, ahora deben
seleccionarse los pardmetros deseados.

o Puede seleccionar datos por categorias tras seleccionar con “check”,
Checklist, cotejo o ganchos de la lista.

o Apretar el boton Aplicar seleccion, se cargaran los datos provenientes de
GEP.

Metadatos:

C: 3141%4 O: SJe757 7 5 194 N 17008 U: R

Totel de bates selsccionadas: 33

C: I Q: TT: 7 A1 WM LU @

& Secuseclos:
rsecuentlol

C: 30-€7: 3A:d8:-10:0
CEEMCEACEAgtMCERIT RS
secusncial

CISE 1 TI2a 2N B D

attcgrcctites

Seleccione categoria de los datos

H Tatal de bases CGTAUN en anginal
B Total de bases seleccionadas

2 Secuencias md

£ Selecoionar Todas

Figura 24. Seleccionar la categoria de datos por medio de check, Checkilist, cotejo o
ganchos.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
66



GenEditPro &abD TAM

8. Aplicar Seleccién:

o Después de realizar las modificaciones, haga clic en Guardar para actualizar
el archivo GEP.

o El archivo modificado se guardara en su ubicacién original o en una nueva
ubicacién, dependiendo de su seleccién.

Aplicar Seleccidn

Vista de Calculos

Metadata del archivo
Fecha de Creacion del Informe: 2024-12-09 19:22:17

Nombre del archivo cargado: exported_selection.gep
Datos de GEP:

Fecha de Creacion del Informe: 12/09/2024, 14:12:26
MNombre del archivo cargado: DArT_Apple.blast

Totales originales:
Total bases CGTAUN: 1580748

Desglose:

C: 314154 G: 310737 T: 469255 A: 474594 u:0 N: 12008
Bases seleccionadas:

Total: 34

Desglose:

13 G:7 T7 A6 U: 0 N: 1

Secuencias:

secuencial: 8 G 6 T: 3 At4U:0N: 1
secuencia2: C:5 @ T T4 A 2U:0N: 0

Figura 25. Presionar boton de Aplicar Seleccion para cargar la metadata seleccionada.
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Funcionalidades Adicionales

e Vista Previa: GenditPro permite ver una vista previa en el panel de célculos antes
de generar el reporte, asegurando que los parametros seleccionados sean los
correctos.

e Validacion de Datos: El sistema valida las entradas del archivo GEP para evitar
errores en los datos. Si se detecta alguna inconsistencia, el sistema alertara al
usuario.
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Resumen
Seccién 1: Carga del Archivo GEP
4. Acceder ala Seccion de Analisis:
o En el mend principal, haga clic en la opcion Andlisis.
5. Seleccionar el Archivo GEP:
o Se le pedira seleccionar el archivo GEP generado previamente.

o Desde el cuadro de dialogo de seleccién, ubique y seleccione el archivo GEP
en su dispositivo y haga clic en Abrir.

6. Verificacion del Archivo:

o Después de cargar el archivo, la aplicacion mostrara la informacién
contenida en el GEP. Asegurese de que los datos sean correctos y que no
haya errores en la carga.

Seccién 2: Procesamiento de Datos del Archivo GEP
5. Visualizacion de Datos:

o Unavez cargado el archivo GEP, los datos de las secuencias se organizaran
para su analisis.

o ElI sistema mostrara las bases nucleotidicas, su frecuencia, y las
secuencias seleccionadas durante la fase anterior.

J—
Metadata del archivo

Fechs da Creackn del frdorme
Merbre del anivwe carpads. 1l

Do de GEP

Tolxws anigraies

Bases selecdonacas

Secuerr s

Figura 26. Metadata en el panel de calculos, los botones de estadistica Descriptiva,
Inferencial y Machine Learning esté a disposicion para aplicar los célculos.
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6. Calculos Cuantitativos:

o Los datos procesados desde el GEP permitiran realizar analisis cuantitativos
mas complejos, como:

Distribucion de bases nucleotidicas: Muestra la cantidad de C, G,

n
T, A, U, N en las secuencias.
= Frecuenciade secuencias seleccionadas: Cuantas veces aparece
una secuencia especifica o patrén en el archivo.
= Analisis de fragmentos seleccionados: Cuantificacion de los
fragmentos seleccionados en comparacion con el total del archivo.
Fecha de Crascon del Informe: 12/09/2024, 148:12:26
Nombre ded archive cargado: DAIT_Apple blast

tak 34

secuencial

Totales originales:

Total bases CGTAUN: 15807438

Bases seleccionadas:

Secuencias:
C8GHT-IALUON

secuencRZCSETT4A 200N 0

e [ icenc ISR

o e ] e o i ] J vtz f e o s
]

Figura 27. Seleccién de estadisticos (descriptivos).

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
70



. -
To! N 51
- - ‘9 ~
o .
. . L
Sh abD/'TAM
GGNEdItpl’O LABORATORD DE DATOS DE AMERICA
&3 Q7 7 Alb U0 N
Secuencias:

secuencid: CE8GOT-3A4U0NY

et S5 TT.482U00N0

ESTADISTICA DESCRIPTIVA

Totales Seleccionados Secuencias
Media Media Media
263453,00 567 283

Base Media Base Media Base Media

C 21415400 C 13.00 C 650

[ G a0 G 350

T 489255.00 T 1.00 T

A 47450400 A 6.00 A i

U 000 v 0.00 U 000

N 1200800 N 1.00 N 050

- 2 02 2 ) 2 ) )

£ 2024 LabDATAM, Todos Jos derechos reservados.

Figura 28. Aplicacion de la Media estadistica a las categorias de datos: total de datos de
la secuencia, total de la secuencia por base de nucle6tidos. Total de bases nucleotidicas
seleccionadas, gran total de bases seleccionadas.
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Totales
Media Moda Mediana Min Max
26345200 0, 12008, 310737, 314154, 469255, 474504 31244550 .00 47458400
Quantile 25 Quantile 50 Quantile 75
12008.00 31415400 45025500
Base Media Moda Mediana Min Max Quantile 25 CQuantile 50  Quantile 75
C 31415400 374754 237475400 31415400 31475400 31415200 31475400 21415400
G 310737.00 310737 310737.00 310737.00 310737.00 310737.00 310737.00 310737.00
T 469255.00 469255 469255.00 4560925500 46925500 A489255.00 46825500 469255.00
A 47459400 474584  ATASG4.00 47459400 47459400 AT4594.00 ATAS94.00 474594.00
u 0.00 o 0.00 .00 0.00 0.00 0.00 000
N 12008.00 12008  12003.00 1200800 12003.00 12008.00 12008.00 12003.00
Seleccionados
Media Moda Mediana Min Max Quantile 25 Quantile 50 Quantile 75
567 T 6.50 0.00 13.00 1.00 7.00 T.00
Base Media Moda Mediana Min Max  Quantile 25 Quantile 50 Quantile 75
C 12.00 13 13.00 1300 1300 13.00 13.00 13200
G T.00 T 7.00 700 700 TA0 700 700
T T.00 T 7.00 700 700 TA0 700 700
A 6.00 [ 6.00 G600 600 GO0 6.00 .00
u 0.00 Q 0.00 000 000 Q00 0.00 Q.00
N 1.00 i 1.00 100 100 100 1.00 1.00
Secuencias
Media Meoda Mediana Min Max Quantile 25 Quantile 50  Quantile 75
283 o 250 0.00 5.00 1.00 3.00 5.00
Base Media Meoda Mediana Min Max Quantile 25 Quantile 50 Quantile 75
C 6.50 53 6.50 500 B00 500 500 8.00
G 350 1.6 350 100 600 1.00 6.00 6.00
T 350 3.4 350 300 400 300 4.00 4.00
A 300 2.4 300 200 400 200 4.00 4.00
u 0.00 o 0.0 000 000 000 0.00 0.00
N 0.50 01 050 000 100 000 100 1.00

Figura 29. Aplicacion de estadisticos (descriptivos) a las categorias de datos: total de
datos de la secuencia, total de la secuencia por base de nucledtidos. Total de bases
nucleotidicas seleccionadas, gran total de bases seleccionadas.
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7. Generacion de Graficos:

o Los resultados del analisis pueden ser representados graficamente. Por
ejemplo:

» Graficos de barras: Para mostrar la distribucion de nucleétidos en
el archivo.

= Graficos de lineas: Para ilustrar la frecuencia de aparicién de
secuencias especificas.

g I eevecs SRR

[ =9 2 ) ) e
e R

Ll Gréfico ae Barras

O Grafico de Lineas

0 Grafico Circular

- Gréfico de Dispersion
L Seleccionar Todos

Exportar POF

Figura 30. Generar graficos: Barras, Lineas, Circular, Dispersion y Seleccionar todas las
opciones.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
73



GenEdi\éro LabD.TAM

LABORATORSD DE DATOS OF ANERICA

e [
[ [ e 9 ) ) ey

= Grafico de Barras

£l Gréfico de Lineas

“ Grafico Circular

J Grafico de Dispersion
£ Sefeccionar Todos

Exportar PDF

Figura 31. Seleccion de graficos de Barras y Circular o Pie.

Der e 8 foee lewrr e ade

S e ™ e

T

.

Figura 32. Muestra del grafico de barras (estéticas o dinamica).
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Figura 33. Muestra del gréfico de pastel, circular o pie.
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8. Analisis Comparativo:
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o GenEditPro también permitira realizar un andlisis comparativo entre
diferentes fragmentos o secuencias del archivo GEP, proporcionando
estadisticas como la media, moda, mediana, min, max, Q25, Q50, Q75,
complementados con los graficos antes mencionados.

Secuencias
Media Moda
283 0

Base Media Moda Mediana Min

6.50
3.50
3.50
3.00
0.00

2/ »iI'H41 06N

0.50

58
1.6
3.4
2.4
0

0,1

Figura 34. Graficas y cuadros comparativos.
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Mediana  Min

250 .00
650 5.00
350 1.00
350 3.00
300 200
Q.00 0,00
0.50 000

Max Quantile 25

8.00

Max
8.00
6.00
400
400

1.00

Quantile 25
5.00
100
3.00
200
0.00
0.00

Drvvdrvcndn de Bases Sedeconmacas

T vcoersa T Taver

Quantile 50  Quantile 75

3.00

Quantile 50
£00
6,00
400
400
0.00
1.00

5.00

Quantile 75
8.00
6.00
400
400
0.00
1.00
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Seccion 3: Exportacion de Resultados
3. Generacién de Reportes:

o Después de realizar el analisis, los resultados pueden ser exportados en
diferentes formatos.

o Desde la opcion Exportar Resultados, presione el Unico botdn existente
PDF:

= PDF: Genera un reporte con los graficos y andlisis en formato
imprimible.

4. Exportar Resultados:

o Tras la apertura de una ventana de didlogo, se le pedira que elija una
ubicacion para guardar el archivo exportado. Elija la ubicacién deseada y
haga clic en Guardar.

EE3a

2 £ [ ) ) )

K Gréfico de Barras

2 Grafico de Lineas

13 Gréfico Circular

L Gréfico de Dispersion

1 Seleccionar Todos

[ e [

‘ Exportar PDF

Figura 35. Boton azul para exportar los céalculos y graficos a un archivo PDF.
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Seccion 4: Visualizaciéon de los datos

3.

Interfaz de Visualizacion de datos:

o En la seccion de Andlisis, tras la carga del archivo GEP, usted podra
visualizar en un panel la metadata, los fragmentos seleccionados por bases,
totales globales, etc.

o Enelpanel de célculos podra ver los resultados de la eleccién de los distintos
tipos los calculos sean descriptivos, inferenciales o Machine Learning, para
valorarlos con sus objetivos.

4. Anadlisis de Mutaciones o Variantes:

o Desde un enfoque cuantitativo y cualitativo, puede comprobar si el archivo
contiene mutaciones o variantes en las secuencias, GenEditPro ofrecera
herramientas para identificar esas diferencias, calcular sus frecuencias,
validar comportamientos entre cada base de nucle6tidos o proteicos.

Consideraciones Importantes

Formato del Archivo GEP: Asegurese de que el archivo GEP esté en el formato
correcto antes de cargarlo en el sistema, su manipulacion inapropiada puede
generar error en los resultados. El formato de archivo incorrecto puede causar
problemas en la edicidon y el procesamiento posterior de los datos o exactitud para
los célculos.

Tamafo del Archivo GEP: En realidad este topico corresponde a la carga de la
secuencia, archivos muy grandes cargado en GenEditPro pueden alterar el
comportamiento regular, grandes pueden tardar un poco mas en cargarse y
procesarse. Tenga en cuenta que el archivo GEP es un resumen cuantitativo y de
metadatos que generalmente sera pequefio o medianamente pequefo, dependera
de la cantidad de fragmentos de secuencias que haya elegido.

Precision de los Calculos: Los resultados del analisis son tan precisos como los
datos del archivo GEP. Asegurese de que la edicién de las secuencias se haya
realizado correctamente antes de proceder.

Copias de seguridad GEP: Siempre realice un respaldo del archivo GEP original
antes de editarlo. Esto asegurara que no se pierdan datos importantes si ocurre
algun error durante la edicion.

Almacenamiento de Resultados: Asegurese de almacenar el archivo GEP
generado tras el andlisis, ya que contienen resultados importantes.
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Problemas Comunes

4. Error al Cargar el Archivo GEP: Si no puede cargar el archivo GEP, verifique que
el archivo esté en el formato compatible ( .gep ) y que no esté dafado.

o Si el archivo no se carga correctamente, asegurese de que el archivo esté
en el formato adecuado y no esté dafado.

5. Errores de Validacion de Datos: Si el sistema detecta errores de validacion al
guardar los cambios, asegurese de que todos los campos requeridos estén
completos y que los valores sean validos.

6. Resultados Incorrectos en el Analisis:

o Si los resultados parecen incorrectos, verifique que las secuencias
seleccionadas y los calculos cuantitativos sean precisos.

Consejos

e Revisién Final: Después de realizar cambios significativos, revise cuidadosamente
todos los parametros antes de guardar.

e Backup Regular: Realice copias de seguridad de los archivos GEP para evitar la
pérdida de informacion.
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Manual do usuario: GenEditPro v. 1.0
Preparado pelo Laboratério de Dados da América, LabDATAM.com
Dezembro de 2024.

GenEditPro é uma ferramenta web avancada para edi¢do, analise e visualizacéo de dados
gendmicos. Este manual foi elaborado para orientar usuérios de todos os niveis no uso
eficiente de cada secéo da plataforma.

Introducéo

GenEditPro é uma ferramenta avancada de edicdo e andlise genética, projetada para
facilitar a manipulagéo eficiente de sequéncias genéticas, realizar anélises estatisticas e de
aprendizado de maquina nos dados e gerar relatérios detalhados para tomada de decisdes
em pesquisas e projetos cientificos.

A aplicacao esta estruturada em diversas areas teméticas que abrangem funcionalidades
essenciais para investigadores e profissionais de genética, nomeadamente:

7. Edicdo Genética
8. Andlise de dados
9. Geracdo de Relatério

GenEditPro fornece uma interface intuitiva e acessivel ao usuario, na qual ele pode fazer
upload de arquivos de sequéncias genéticas, realizar diversas tarefas de andlise e
visualizar gréficos interativos que facilitam a interpretac@o dos resultados.

Ao longo deste manual serdo detalhadas as funcionalidades e processos dentro de cada
secdo principal, comecgando pela configuragéo inicial, uploads de arquivos e as analises
gue podem ser realizadas. Além disso, 0 usuario sera orientado sobre como interpretar os
resultados, gerar relatérios e exporta-los em diversos formatos.

Estrutura manual:
« Indice (Introducéo e navegacao basica)
e GenEditPro (edicdo de sequéncia genética)
e Analise de Dados (Estatisticas e Aprendizado de Maquina)

e Relatorios (Geracéao e exportacdo de relatérios)
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1. Introducéao a ferramenta GenEditPro

GenEditPro é uma ferramenta avancada desenvolvida para edicdo e analise de
sequéncias genéticas, que permite aos usuarios trabalhar com diversos formatos de arquivo
como BLAST, FASTA, JSON, CSV, TXT e GAL, é um arquivo proprietario do GEP.
Através deste aplicativo, os usuarios podem fazer upload de seus arquivos, realizar analises
estatisticas e de Machine Learning e gerar relatérios em formato PDF de forma eficiente.

Bem-vindo ao GenEditPro

Ferramentas para Edigio e Analse Efidente de Sequéncias Genéticas

LabDATAM  ir para GeolitPro  Anslee de Nucleclideos  Serwgos  nloomagtes: GenlldtbPro  Manual usuann  Mdoms =

4 @ - h

Analise de
Nudieotideos

Gene-A-Line It pars GenEdtPra GeanedilProl-eines Anadlise de Frotenss

A Reuze undbess eratsscn .
Lol S Arwss i Iweomnnctin paen Forrarmeeibas mapoc L2ad s

© do machino lesimng o=

COMParagdo odiar s ) 000 06

I eoTbnTian gensn:as rucleotidnoe

e dmion .
i porm Araben de ¥ para Anshso an
L i

LOGIAIANS [HOMN

© 2024 LadDATAM Todos koo derachon nesenvados

Estrutura do aplicativo:
O aplicativo esta organizado em varias se¢fes tematicas, incluindo:

e Carregando arquivos com sequéncias: O usuario possui uma fonte de dados de
sequéncia que, apos carregar em um editor, pode escolher se¢bes ou fragmentos
de sequéncia com o mouse em ambas as dire¢des. Tanto da direita para a esquerda
guanto vice-versa, neste mesmo sentido vocé pode utilizar a funcdo para desmarcar
0 que estd marcado ou destacado.

o Edicdo de sequéncias genéticas : Permite editar as sequéncias genéticas dos
arquivos carregados.

e Analise de dados : Fornece ferramentas estatisticas e de aprendizado de maquina
para interpretar dados genéticos.

e Geracédo de relatorios : Permite criar relatérios em formato PDF com base nas
andlises realizadas.
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Fluxo de trabalho:

9. Upload de arquivo: O usuario pode fazer upload de arquivos nos formatos BLAST,
FASTA, JSON, CSV, TXT e GAL formatos. GAL or Gene-A-Line (Gene-Aligment
and Purified e GAL, é um arquivo proprietario do GEP).

x

Bienvenido a GenEditPro

Hemamaentas o& Edicion y Andlisis Genético para la Toma de Decsionss Infehgents

BLAST

i Seleccionar arthvvoi Sin archivos selecciona

dos
B-@:-7 -@-@-0O:

Desgiectonar Todo
(cofl oo QRN ~o f vo ko
Exportar como BLAST Expartar como FASTA

S—

Exportar como .gop

Total de bases CGTAN(U): 0

Figura 1. Upload de arquivos conforme formato de sequéncia.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
84



o ol
. -
5 o7

- - .8 -
0D -Qhe
LabD ' TAM
LABORATORD DE DATOS DF ANERICA

GenEditPro

10. Edic&o de sequéncia: Apos o upload do arquivo, podem ser feitas edi¢cbes nas
sequéncias genéticas contidas no arquivo.

Bienvenido a GenEditPro

Heramientas de Edicion y Andlists Gendtico para la Toma de Decisiones intehigentes

BLAS

| Seleccionar archiva l DAIT_Apple blast
B8 @B -0 -0-

>afa-182409
CQGAtCCNCtaglaacQyCigecagtgtgoiggaaticgrocticagicaagitagalgglgeagoecittasattgag!
ggtiggasaasatigciatgaacaagaacasatastastgatagasasaacatgcttatcaatggatgtoaaatagagata

ctttaatttgacaagtagattatcaacagcogagittgtgtaggacgtaageasaatggatgaact

tgaccicagectita

AMCEACIGQQCINCACIGC

C: 314154 G: 310737 T: 469255 A 474554 m m

Exportar como BLAST Exportar como FASTA

mwm Exportar como C5V

Exportar como .gep

Total oe bases CGTAN(U): 1580748

Figura 2. Edi¢do de sequéncia.
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11. Andlise de dados: os dados carregados e editados podem ser analisados usando
ferramentas estatisticas e de aprendizado de maquina.

Analisis de Datos
Sebccione smtivo

Metadatos:

Figura 3. Upload do arquivo GEP.
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Metadata del archivo

Fecha de Creacion del Informe: 2024-12-08 18:32:51
Nombre del archivo cargado: exported_selection gep
Datos de GEP:

Fecha de Creacion del Informe: 12/07/72024, 18.28:37
Nombre ded archivo cargado: sample fasta ixt
Totales originales:

Total bases CGTAUN: 620

Secuencias:

secuencidal:CIIGIST 1TAISU4ND

secuenciaz C 4G ST 21 A DL ON O
c C13G T12ZA200:0N:0
secuenciad: C 1 0

secuencias: (

secuenciad

secuencial

© 2024 LabDATAM. Todos los derechos reservados.

Figura 4. Metadados e célculos estatisticos e aprendizado de maquina
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12. Geracdo de Relatério: O usuario pode exportar os resultados da andlise para um
arquivo PDF.

Reportes

Figura 5. Relatérios por técnicas e ferramentas de bioinforméatica.

Consideracdes:
e Nenhum registro é necessario para usar o GenEditPro.

e Aversdo do aplicativo é gratuita e pode ser usada sem qualquer autenticagao.

Carregando e editando arquivos no GenEditPro
Descricao

GenditPro é uma ferramenta especializada em edicdo de sequéncias genéticas e
gerenciamento de arquivos GEP (Generation Process Entry) para analise quantitativa de
sequéncias genéticas. Essa funcionalidade permite aos usuarios maodificar fontes de dados
sequenciais e gerar arquivos GEP, ajustando as entradas do sistema com base nas
necessidades especificas de processamento para processamento e analise matematica.

GenEditPro é uma ferramenta projetada para trabalhar com arquivos contendo sequéncias
de bases de nucleotideos, como Fasta, Blast, JSON, CSV, TXT e GAL ou Gene-A-Line
(o arquivo Aligment e Purified € o arquivo do proprietario do GenEditPro). O aplicativo
permite carregar esses arquivos, selecionar e desmarcar fragmentos de sequéncia e gerar
relatérios quantitativos em bases de nucleotideos. Além disso, é possivel exportar os dados
modificados para varios formatos de arquivo, incluindo GEP para andlise posterior.

Funcionalidade Principal

e Edicdo de arquivo de fluxo: os usuérios podem carregar e modificar dados de
origem de arquivos BLAST, FASTA, JSON, CSV, TXT e GAL, faciltando a
visualizacdo e modificacdo dos dados contidos neles.
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A partir do editor vocé pode usar 0 mouse (direita-esquerda e vice-versa) para
selecionar/desmarcar fragmentos da sequéncia que serdo destacados ou
destacados para serem salvos em arquivos do tipo ou extensdo GEP (GenEditPro:
*.gep), com o objetivo de preparar dados para seu posterior processamento ou
analise. O sistema oferece uma interface intuitiva para edicdo de entradas com o
mouse, sem a necessidade de manipular diretamente os arquivos fonte carregados.

e Exportar de arquivos GEP: A ferramenta permite exportar arquivos GEP com 0s
botbes abaixo, o tipo de GEP que € o proprietario aparece isolado. Este arquivo
pode ser carregado na secao Andlise da plataforma para realizar calculos e gerar
graficos em Estatistica Descritiva, Inferencial e Aprendizado de Maquina.

e Parametros GEP: Dentro dos arquivos GEP, os usuarios poderao ver metadados
como datas, valores numéricos como contagens totais de arquivos, totais por base
de nucleotideos, nimero total de nucleotideos selecionados e a soma total destes.
Com um unico clique , o usuério pode utilizar esses dados em botdes de célculo e
grafico em estatistica e Machine Learning.
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Secdo 1: upload de arquivo
7. Acesse GenEditPro:

o Inicie o aplicativo e entre na interface principal.

Bem-vindo ao GenEditPro

Ferramentas para Edigio e Analse Eficente de Sequéncias Gendticas
& 3

LabDATAM  ir parn GealiatPn  Analee de Nuclecideos  Serwgos  nioomagtes: Genldthro  Manusl usuarn  Mdoma =

4 @ - bH

Analise de

Gene-A-Line It pars GenEdtPra Nudoatideos GanedilProl-sinss Andlise de Frotenss
Reuleg undbsss edulsscan 4 Forramentas avangades poars
Fatrarmenis meancadi curn Arasse i lwewnect e sy s Bass edulnin Farmettiss seosduiloadm S A
© do machino lesinng o= aedvise de saquinos
alnhamamo ¢ conparagdo 2

para a ) OO0 0o

refuas

dn sobnries gensncas LOTIRADE PrOMeNS

wona dmton
¥ pors Arabee de r para Anabso an
ey e o

© 2026 LadDATAM Todow koo derschon resenvados

Figura 6. Capa principal ( indice )

8. Selecione o arquivo para upload :
o No menu principal, clique no botdo Selecionar arquivo .
GenEditPro - Espanol

Ganihten

Bienvenido a GenEditPro

{erramientas de Fr vy Andiises Genst 2 1a Toma de Decisiones Intellosss

}Seléccmar AICINVG | Sin archivos seleccionados

Figura 7. Selecione o arquivo de origem do fluxo de dados.

o Uma caixa de didlogo aparecera onde vocé pode selecionar o arquivo a ser
carregado. Os formatos suportados séo:
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o Cliqgue em Abrir para carregar o arquivo selecionado.

", 18

Réapido ( . rapido)
Exploséo ( .blast)
JSON ( .json)
CSV (.csv)

TXT (.txt)

GAL (.gal)

LABORATORSD DE DATOS OF AMERICA

Figura 8. Abra a caixa de didlogo do Windows e selecione o arquivo de sequéncia.

9. Verificacdo do arquivo carregado:

o ApOs o upload do arquivo, a interface exibira o contetdo do arquivo em uma
area de exibicdo. Certifique-se de que as sequéncias de nucleotideos

estejam corretas antes de prosseguir com a edicao.
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GenEditPro Iralinicioc GenEditPro Analisis de Datos Reportes | Espafiol  ~

Bienvenido a GenEditPro

Herramientas de Edicidn y Analisis Genético para la Toma de Decisiones Inteligentes

BLAST v

| Seleccionar archivo | DArT_Apple.blast
B-o:-- -@-0-0-

=aPa-182409
cggatcenctagtaacggecgecagtgtgetggaatticgeccticagtcaagttagatggtgeagecctttaaatigagt
ggtggaaaaaatigctatgaacaagaacaaataataatgatagaaaaaacatgcttatcaatggatgtgaaatagagata
tgacctcagcctttaatttgacaagtagattatcaacagoggagtttgtgtaggacgtaagcaaaatggatgaacctCta
atcaacagggctttcacagcatgcaccatggtggatgtcttgcccgticcaggeaticctagtataagagegtagtectt
tgctgtaagtatctggatatttgtigaattagtaaatgtccataticaatagataactggaagattagtgtcaaacaatt
ttagcctcaggatacagacttictatgggaagatcgaaacgataagtcatCgtaggtCatacccagtgogeaagatcgaa
acgataagtattatggazaaatggtagatgtatagaaaacctiaagaatggctCgacgctgatcatcatitaaatttctC W

Deseleccionar Todo
m [cE[IFET) T: 469255 A: 474594 m N: 12008

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como .gep

editor GenEditPro .
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Secdo 2: Edicdo de Sequéncia
7. Selecao de fragmentos:

o Para selecionar fragmentos da sequéncia, cligue e arraste com o mouse
da direita para a esquerda (ou vice-versa).

o Mantendo o clique pressionado, vocé pode selecionar os fragmentos de
base de nucleotideos desejados.

GenEditPro e ‘ porte Eepat
2
Bienvenido a GenEditPro
Seleccionar ichivo | DA(T_ Apple biast
B:-@8"'@-@-08:
aPs- 182409
CODNICENCIADLANC QUCLRCC A 9 RCTOGASMOQUITICAY ICAag Mt agatg gigtagccc M aastigagt

i
T D e DEEE D DX
T Exportar como FASTA Exportar como TXT

Espontar como SON  JEETCETRER TR asy

Exportar como BLAST

Exportar como gep

Figura 10. Selecdo de fragmentos de sequéncia no editor. Direcdo de selecdo com o
mouse da direita para a esquerda ou vice-versa.
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GenEditPro Irallnicic GenEditPro  Analisis de Datos  Repories | Espafiol

i

GenEditPro

Bienvenido a GenEditPro

Herramientas de Edicion y Analisis Genético para la Toma de Decisiones Inteligentes

BLAST v
B-@--0-0 0

}-aPa-182409
cggatcenctagtaacggecgecagtgtgctggaattegeccttcagtcaagttagatggtgeagecctitaaatigagt
ggtggaaaaaattgctatgaacaagaacaaataataatgatagaaaaaacatgcttatcaatggatgtgaaatagagata
tgacctcagoctttaatttgacaagtagattatcaacagcggagtttgtgtaggacgtaagcaaaatggatgaacctCia
atcaacagggctttcacagcatgcaccatggtggatgtcttgeccgticcaggeattectagtataagagegtagtectt
tgctgtaagtatctggatatitgttgaattagtaaatgtccatattcaatagataactggaagattagtgtcaaacaatt
ttagcctcaggatacagactttctgtgggaagatcgaaacgataagtcatCgtagatCgtacccagtgegeaagatcgaa
acgataagtattatggaaaaatggtagatgtatagaaaaccttaagaatggctCgacgctgatcatcatttaaatttctC v

Deseleccionar Todo
m G: 310737 T: 469255 A: 474594 m N: 12008

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como .gep

Figura 11. Fragmento selecionado. Os numeros sdo acumulados, todos os contadores de
selecdo sao atualizados.
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8. Desselecédo de fragmento:

o Paradesmarcar uma parte da sequéncia previamente selecionada, clique e

arraste com o0 mouse da esquerda para a direita.

GenEditPro g ! Lot Lepatio

ramsentas oe £d Anait >enético para 1a Toma de Decimones Inteligente

Bienvenido a GenEditPro

75(*(’“ 7m‘“ o 7mf v —; DAIT_Appie blast

B-8-7-@8-@-0

aPs-18240%

03a2C03tasgtcatCgLags A EY

COMaAgIATIA gaaARAIgglAGalgatagaRaaCTITASg MO T gacoCIgatCatcatTaaaTIIC. o

Desstecoonar Todo
T O e EXZE ED £
Exportar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como gep

Figura 12. Marque para desmarcar fragmentos de sequéncia no editor. Dire¢éo de
selecdo com o mouse da direita para a esquerda ou vice-versa.
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Bienvenido a GenEditPro

Herrameentas de Edicion y Analisis Genético para la Toma de Decsiones Inteligentes

BLAST v
[Selecaoaarath; DAsT Apple blass
B-@-"'@3-@ -0

| sPs-182400
tggatconctagtascggocaccagtgtgctggasticgoccticagtcaagttagatggtocagocctitasatigagt
09tgo3aaaaattgctatgaacaagaacaastaatastgatagaaaaaacatgetiatcaatggatgtgaaatagagata
103CCICAQCCIAStIgACARQIAgATIAICAICA0CY GG INUIGIAYGACOTAAgCaSaIHuAIgaaLCICS

BCgalaaglartatgoaaaaatgatagatgtatigaaaaccitaagastgoctCgacgctgatcatcamaaarttctC J

Desglacoonar Todo
ciaise ll c310737 BRETTIHE A 474594 m m

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como 1X1

Exportar como £S5V

Figura 13. Fragmento desmarcado e figuras descontadas das bases por selecao.
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9. Calculo Quantitativo :
o GenEditPro mostraréd o total de bases de nucleotideos em tempo real :

= Upload total: nimero total de bases de nucleotideos no arquivo
carregado.

= Total por base de nucleotideo: Divisao por tipo de base (C, G, T,
A, U e N=Neultral).

= Total por bases nucleotidicas selecionadas: Decomposi¢céo
guantitativa das bases nucleotidicas nos fragmentos selecionados.

Esses calculos serdo realizados automaticamente conforme o usuario seleciona e
desmarca as sequéncias.
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2%
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GenEditPro

Bienvenido a GenEditPro

Herramientas de Edicion y Analisis Genetico para la Toma de Decisiones Inteligentes

BLAST v

| Seleccionar archivo | DArT_Apple.blast

B-8 00 -0

}-aPa-182409
cggatcenctagtaacggecgecagtgtgctggaaticgeocttcagtcaagttagatggtgeagecctitaaatigagt
ggtggaaaaaatigctatgaacaagaacaaataataatgatagaaaaaacatgctiatcaatggatgigaaatagagata
tgacctcagectitaatttgacaagtagattatcaacageggagtttgtgtaggacgtaagcaaaatggatgaacctCia
atcaacagggctttcacageatgcaccatggtggatgtctigeccgticcaggeattectagtataagagegtagtectt
tgctgtaagtatctggatatitgtigaattagtaaatgiccataticaatagataactggaagattagtgtcaaacaatt
ttagcctcaggatacagactttctgtgggaagatcgaaacgataagtcatCgtaggtCqtacccagtgegeaagatcgaa
acgataagtattatggaaaaatggtagatgtatagaaaaccttaagaatggctCgacgcigatcatcatitaaatttctC

Deseleccionar Todo

L4

m G: 310737 T: 469255 A: 474594 m N: 12008

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como .gep

Total de bases CGTAN({U): 1580748

Figura 14. Contagens totais de sequéncias apds upload do arquivo, totais de sequéncias

por base de nucleotideos. E, total por bases nucleicas selecionadas.
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Secéo 3: Exportagéo de Arquivo

Depois de editar e selecionar as sequéncias desejadas, vocé pode exportar os dados
modificados para os seguintes formatos:

7. Exportar para formatos diversos:

o No menu de exportacéo, clique em Exportar.

o Vocé sera solicitado a escolher o formato no qual deseja exportar:
= BLAST (.blast)
= FASTA ( .fasta)
= JSON (.json)
= CSV(.csv)
= TXT (.txt)

= GEP (.gep), para uso posterior na fase de analise.

B'OG' 000

b-aPa-182409
cggatccnctagtaacggecgccagtgtgctggaaticgeccttcagtcaagttagatggtgcagecctitaaatigagt
ggtggaaaaaatigctatgaacaagaacaaataataatgatagaaaaaacatgcttatcaatggatgtgaaatagagata
tgacctcagcectttaatttgacaagtagattatcaacageggagtttgtgtaggacgtaagcaaaatggatgaacciCta
atcaacagggctticacagcatgcaccatggtggatgictigeccgticcaggeaticctagtataagagegtagicctt
tgctgtaagtatctggatatttgtigaattagtaaatgtccataticaatagataactggaagattagtgtcaaacaatt
ttagcctcaggatacagacttictgtgggaagatcgaaacgataagtcatCgtaggtCgtacccagtgogeaagatcgaa
acgataagtattatggaaaaatggtagatgtatagaaaaccttaagaatggctCgacgcigatcatcatitaaatttctC v

Deseleccionar Todo

C: 314154 G: 310737 T: 469255 A: 474594

Exportar como BLAST Exportar como FASTA Exportar como TXT

Exportar como .gep

Total de bases CGTAN({U): 1580748
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Figura 15. Botdes de exportacéo de dados nos formatos: Blast , Fasta, TXT, JSON e
CSV. Além disso, os arquivos JSON, CSV e GEP contém as sequéncias e figuras
selecionadas.

8. Geracéo de arquivo :

o Apos selecionar o formato, GenEditPro ir4 gerar o arquivo correspondente e
oferecer a opcédo de salvar o arquivo em seu dispositivo.

|

- L 'R E LRS-
F 5 EE8

Figura 16. Arquivo para exportagéo no formato BLAST.
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sud swiectie art Boc de roden
Actove Lidote Pyrvws s Vo foywda
CREMCENCTAZTANC QLT
atregeectten

thww | TR Sewdows 1ML "

Figura 17. Conteudo das sequéncias selecionadas. Vale lembrar que apenas JSON, CSV
e GEP salvam figuras, mas este ultimo contém metadados.

v Fekcin Fooman
Descripcién,C,6,T,A
*"Total en Original”
"Total Seleccionasd é
“Secuencia Seleccionsda”,,,,,"cggatconcragteacpgccge
attcgoecttea”

pros . cubirens ) Rl LY U8

Figura 18. Contetdo CSV, contém figuras e também JSON.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
101



GenEditPro

LABDRATORSD DE DATOS DF ANERICA

Fcehda §
" Metadata
Fecha: 2024-12 12:26
Nombre del arch riginal: DACT_Apple.nlast
Total de bos 1: 15887438

reecuencial

C:8G 6T 3 4N 10U @
cggatcenctagtancgpecps
rpecuencial

IT: A4 T N-D LR
attcgeectten

Figura 19. Conteudo do GEP, contém figuras e metadados.

9. Verificagéo e Confirmagéo:

o Verifique o arquivo exportado para garantir que os dados foram exportados
com sucesso no formato escolhido.

Consideracfes importantes

e Formato de arquivo: certifique-se de que o arquivo que vocé esta enviando seja
um dos formatos suportados (FASTA, BLAST, JSON, CSV, TXT). Se o arquivo nao
estiver no formato correto, GenEditPro ira notifica-lo sobre um erro.

e Backup de arquivos: Recomenda-se fazer cépias de backup dos arquivos antes
de fazer modifica¢des importantes para evitar perda de dados.

e Precisdo da selecdo: Ao selecionar fragmentos de sequéncia, certifique-se de
marcar corretamente as regides de interesse para obter calculos precisos.

e Seguranca: Se o0s arquivos contiverem informacdes confidenciais ou dados
importantes, tome as medidas de seguranca adequadas para proteger os arquivos
e as informacdes neles contidas.
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Problemas comuns

5. Erro de upload de arquivo: se o GenEditPro ndo puder carregar 0 arquivo,
certifiqgue-se de que o arquivo esteja ho formato adequado e ndo esteja corrompido.

6. Selecionando célculos quantitativos: domine o topico dos calculos desejados
para agregar valor ao seu relatério, verifigue se as sele¢cdes de sequéncia sao
precisas e se 0 arquivo carregado contém os dados esperados.

2. Anélise de arquivos GEP
Descrigao Geral

Arquivo GEP (Gene Edit Pro) é gerado apés a edi¢do das sequéncias de nucleotideos
usando GenEditPro . Esta fase de Andlise visa processar o arquivo GEP para obter
insights relevantes sobre as sequéncias e realizar analises quantitativas mais complexas.

Procedimento para manipular um arquivo GEP
9. Acesso ao médulo de selegdo:

o Entre no médulo GEP File Editing no menu principal do GenditPro.
Analisis de Datos
=

Necatiat

Figura 20. Modulo ou secéo de andlise.
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10. Carregamento de arquivo GEP:
Clique no botéo Upload e selecione o arquivo GEP do seu dispositivo.

(]
o O sistema exibird o contetdo do arquivo GEP na interface de metadados.
O A
B
& r @

-
S e ]
1 A » i erprrien] b —
W reiran "~ "

Acctwe P

FIOstay b A g s imd sckor bas gog
I n Comola

Figura 21. Abrindo ou carregando o arquivo GEP.

Analisis de Datos

Metadasos:
Figura 22. Pressione o botdo azul Upload, os dados GEP serdo vistos no painel de

metadados.
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Analisis de Datos
— Metadatos

Figura 23. Metadados GEP carregados no painel.
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11. Selecéo de dados:

o Uma vez carregado o arquivo, os valores poderéo ser visualizados, agora os
parametros desejados devem ser selecionados.

o Vocé pode selecionar dados por categoria ap0s selecionar com “verificagao”,
lista de verificacdo, agrupamento ou ganchos de lista.

o Pressione o botdo Aplicar Sele¢éo, os dados do GEP seréo carregados.

C: 80=-€7: SA: 41U 0

CEEMTTIACEAgtMCERCTES

serusnsial

IS 1Tz 2oL

atTegeecties

Seleccione categoria de los datos

E Total de bases CGTAUN en anginal

B Total de bas chonadas

2 Secuencias nd

£ Selectionar Todas

Apficer Selecodn

Figura 24. Selecione a categoria de dados usando check , Checklist, comparacdo ou
ganchos.
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12. Aplicar selecdao :

o ApOs fazer suas modificagbes, clique em Salvar para atualizar o arquivo
GEP.

o O arquivo modificado sera salvo em seu local original ou em um novo local,
dependendo da sua selec¢éo.

Aplicar Seleccidn

Vista de Calculos

Metadata del archivo
Fecha de Creacion del Informe: 2024-12-09 19:22:17

Nombre del archivo cargado: exported_selection.gep
Datos de GEP:

Fecha de Creacion del Informe: 12/09/2024, 14:12:26
MNombre del archivo cargado: DArT_Apple.blast

Totales originales:
Total bases CGTAUN: 1580748

Desglose:

C: 314154 G: 310737 T: 469255 A: 474594 u:0 N: 12008
Bases seleccionadas:

Total: 34

Desglose:

13 G:7 T7 A6 U: 0 N: 1

Secuencias:

secuencial: 8 G 6 T: 3 At4U:0N: 1
secuencia2: C:5 @ T T4 A 2U:0N: 0

Figura 25. Pressione o botdo Aplicar selecéo para carregar os metadados selecionados.

www.geneditpro.com + www.labdatam.com
107



.. siil.

GenEditPr LabD'TAM

LABDRATORSD DE DATOS OF AMERICA

Recursos adicionais
e Pré-visualizagdo: GenditPro permite que vocé tenha uma prévia no painel de
célculos antes de gerar o relatério, garantindo que o0s parametros selecionados
estdo corretos.

o Validagdo de dados: O sistema valida as entradas do arquivo GEP para evitar erros
nos dados. Caso seja detectada alguma inconsisténcia, o sistema alertara o usuario.
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Resumo
Secéo 1: upload de arquivo GEP
7. Acesse a Secdo de Analise:
o No menu principal, clique na opcdo Analise.
8. Selecione o arquivo GEP:
o arquivo GEP gerado anteriormente.

o Na caixa de dialogo de selecao, localize e selecione o arquivo GEP em seu
dispositivo e clique em Abrir.

9. Verificagéo de arquivo :

o ApoOs o upload do arquivo, o aplicativo exibira as informacdes contidas no
GEP. Verifiqgue se os dados estdo corretos e se ndo ha erros no upload.

Secdo 2: Processamento de dados do arquivo GEP

9. Visualizacdo de dados :

o Assim que o arquivo GEP for carregado, os dados da sequéncia serdo
organizados para analise.

o O sistema mostrard as bases nucleotidicas, sua frequéncia e as
sequéncias selecionadas na fase anterior.

J—
Metadata del archivo

Focha ds Creackan del (rdarme
Merbre del anivwe carpads. riinr

Diatn du GEP:

Talaes arigirales

Bases selecdonacus

Secuerr s

Figura 26. Metadados no painel de calculos, estao disponiveis os botbes de estatisticas
Descritiva, Inferencial e de Aprendizado de Maquina para aplicacdo dos calculos.
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10. Céalculos Quantitativos:
o Os dados tratados a partir do GEP permitirdo a realizagdo de analises
gquantitativas mais complexas, tais como:
= Distribuicdo das bases nucleotidicas: Mostra a quantidade de C,
G, T, A, U, N nas sequéncias.
= Frequéncia das sequéncias selecionadas: quantas vezes uma
sequéncia ou padrao especifico aparece no arquivo.

= Analise dos fragmentos selecionados: Quantificacdo dos
fragmentos selecionados em comparag¢ao com o arquivo total.

Fecha de Craacon del Informe: 12/09/2024, 148:12:26
Nombre ded archivo cargado: DAIT_Apple blast

Totales originales:

Total bases CGTAUN: 15807438

Secuencias:
secuencal: C:8G AT 2A 4 LLON: 1
secuencRZ CSGETT4A 200N 0

e [ icenc ISR

o e ] e o i ] J vtz f e o s
]

Figura 27. Selecao de estatisticas (descritivas).
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Secuencias:

secuencid: CE8GOT-3A4U0NY

et S5 TT.482U00N0

ESTADISTICA DESCRIPTIVA

Totales Seleccionados Secuencias
Media Media Media
263453,00 567 283

Base Media Base Media Base Media

C 21415400 C 13.00 C 650

[ G a0 G 350

T 489255.00 T 1.00 T

A 47450400 A 6.00 A i

U 000 v 0.00 U 000

N 1200800 N 1.00 N 050

- 2 02 2 ) 2 ) )

£ 2024 LabDATAM, Todos Jos derechos reservados.

Figura 28. Aplicacdo da média estatistica as categorias de dados: dados de sequéncia
total, sequéncia total por base de nucleotideos. Total de bases de nucleotideos
selecionadas, total geral de bases selecionadas.
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ESTADISTICA DESCRIPTIVA
Totales
Media Moda Mediana Min Max
26345200 0, 12008 310737, 314154, 469255, 474504 31244550 000 47453400

Quantile 25 Quantile 50 Quantile 75
12008.00 31415400 45025500

Base Media Moda Mediana Min Max Quantile 25 CQuantile 50  Quantile 75
C 31415400 374754 237475400 31415400 31475400 31415200 31475400 21415400

<] 310737.00 310737 310737.00 31073700 310737.000 310737.00 31073700 310737.00

T 46925500 460255 4505500 46025500 46925500 ASG25500 46925500 46823500

A 47450400 474504 ATASQAD0 ATAS9400 AT4S0400 ATASSADD  ATASGAQ00 47458400

U 000 0 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00

N 1200800 12008 1200800 1200800 1200800 1200800 12008.00 12008.00
Seleccionados

Media Moda Mediana Min Max Quantile 25 Quantile 50 Quantile 75
567 T 6.50 0.00 13.00 1.00 7.00 T.00

Base Media Moda Mediana Min Max  Quantile 25 Quantile 50 Quantile 75

C 1200 13 12.00 1300 13.00 13.00 13.00 12.00
G 7.00 7 7.00 700 700 700 700 700
T 7.00 7 7.00 700 700 700 700 700
A 6.00 § 6.00 600 600 600 600 6.00
u 0.00 Q 0.00 0.00 000 0.0 0.00 0.00
N 1.00 1 1.00 100 100 100 1.00 1.00
Secuencias

Media Meoda Mediana Min Max Quantile 25 Quantile 50  Quantile 75
283 o 250 0.00 5.00 1.00 3.00 5.00

Base Media Meoda Mediana Min Max Quantile 25 Quantile 500 Quantile 75

C 6.50 58 G50 500 E00 500 00 E.00
G 350 1.6 250 100 600 .00 6.00 6.00
T 350 3.4 250 300 400 300 400 4.00
A 3.00 2.4 2.00 200 400 200 400 4.00
u 0.00 o 0.00 000 000 000 0.00 0.00
N 0.50 01 0.E0 000 100 000 1.00 1.00

Figura 29. Aplicacéo de estatisticas (descritivas) as categorias de dados: dados de
sequéncia total, sequéncia total por base de nucleotideos. Total de bases de nucleotideos
selecionadas, total geral de bases selecionadas.
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11. Geragéao de graficos :

o Os resultados da andlise podem ser representados graficamente. Por
exemplo:

= Graficos de barras : para mostrar a distribuicdo dos nucleotideos no
arquivo.

= Graficos de linha : Para ilustrar a frequéncia de ocorréncia de
sequéncias especificas.

e | b} s | | | ot 25 | sl 75

L Gréfico ae Barmras

O Grafico de Lineas

O Gréfico Circular

U Grafico de Dispersién
L Seleccionar Todos

Exportar POF

Figura 30. Gerar gréficos: Barras, Linhas, Pizza, Dispersdo e Selecionar todas as opgoes.

[ [
2 £ ) 9 ) ) )

Generar Grifico

= Gratico de Barras
! Gréfico de Lineas
Grafico Circular
1 Grafico de Dispersion
! Seleccionar Todos

Exportar PDF

Figura 31. Selecdo de gréficos de barras e pizza ou pizza.
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D e Eome et ades

[ RS S

T

Figura 32. Exemplo de grafico de barras (estatico ou dinamico).
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Figura 33. Exemplo de grafico de pizza, pizza ou pizza.
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12. Analise Comparativa:
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o GenEditPro também permitird realizar uma andlise comparativa entre
diferentes fragmentos ou sequéncias do arquivo GEP, fornecendo
estatisticas como média, moda, mediana, min, max, Q25, Q50, Q75,
complementadas com os graficos acima mencionados.

Secuencias
Media Moda
283 0

Base Media Moda Mediana Min

6.50
3.50
3.50
3.00
0.00

2/ »iI'H41 06N

0.50

58
1.6
3.4
2.4
0

0,1

Figura 34. Graficos e tabelas comparativos.
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Mediana  Min

250 .00
650 5.00
350 1.00
350 3.00
300 200
Q.00 0,00
0.50 000

Max Quantile 25

8.00

Max
8.00
6.00
400
400

1.00

Quantile 25
5.00
100
3.00
200
0.00
0.00

Drvvdrvcndn de Bases Sedeconmacas

T vcoersa T Taver

Quantile 50  Quantile 75

3.00

Quantile 50
£00
6,00
400
400
0.00
1.00

5.00

Quantile 75
8.00
6.00
400
400
0.00
1.00
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Secdo 3: Exportacédo de Resultados
5. Geracdo de relatério:

o Apos realizar a analise, os resultados podem ser exportados em diversos
formatos.

o Na opcéo Exportar resultados, pressione o Unico botdo PDF existente:

= PDF: Gere um relatério com gréaficos e andlises em formato para
impressao.

6. Resultados de exportacéo:

o Ao abrir uma janela de dialogo, vocé sera solicitado a escolher um local para
salvar o arquivo exportado. Escolha o local desejado e clique em Salvar.

B3

[ [ ) 9 ) ) )

1 Gréfico de Barras

[Z Grafico de Lineas

13 Gréfico Circular

L Grafico de Dispersion

1 Seleccionar Todos

[ [
= o e

‘ Exportar PDF

Figura 35. Botao azul para exportar calculos e graficos para arquivo PDF.
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Secdo 4: Visualizacdo de dados

5.

6.

Interface de visualizagdo de dados:

o Na secado Andlise, apds carregar o arquivo GEP, vocé poderd visualizar em
um painel os metadados, os fragmentos selecionados por bases, totais
globais, etc.

o No painel de calculos vocé pode ver os resultados da escolha dos diferentes
tipos de calculos, sejam descritivos, inferenciais ou de Machine Learning,
para avalia-los com seus obijetivos.

Analise de mutac¢fes ou variantes:

o A partir de uma abordagem quantitativa e qualitativa, vocé pode verificar se
0 arquivo contém mutacbes ou variantes nas sequéncias, GenEditPro
oferecera ferramentas para identificar essas diferengas, calcular suas
frequéncias e validar comportamentos entre cada nucleotideo ou base
proteica.

Considerac¢fes importantes

Formato do arquivo GEP: Certifiqgue-se de que o arquivo GEP esteja no formato
correto antes de carrega-lo no sistema, o manuseio inadequado pode causar erros
nos resultados. O formato de arquivo incorreto pode causar problemas na edicéo e
pds-processamento de dados ou na precisédo dos calculos.

Tamanho do arquivo GEP: Na verdade este tOpico corresponde ao carregamento
da sequéncia, arquivos muito grandes carregados no GenEditPro podem alterar o
comportamento normal, arquivos grandes podem demorar um pouco mais para
carregar e processar. Observe que o arquivo GEP é um resumo quantitativo e de
metadados que geralmente serd pequeno ou moderadamente pequeno,
dependendo do nimero de fragmentos de sequéncia que vocé escolheu.

Precisdo dos célculos: Os resultados da analise sdo tao precisos quanto os dados
do arquivo GEP. Certifique-se de que a edi¢cdo das sequéncias foi feita corretamente
antes de continuar.

Backups GEP: Sempre faga um backup do arquivo GEP original antes de edita-lo.
Isso garantird que nenhum dado importante seja perdido caso ocorra algum erro
durante a edigéo.

Salvando Resultados: Certifique-se de armazenar o arquivo GEP gerado apés a
analise, pois eles contém resultados importantes.
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Problemas comuns

7. Erro ao carregar o arquivo GEP: Se vocé ndo conseguir carregar o arquivo GEP,
verifique se o arquivo esta no formato suportado ( .gep ) € se nao esta corrompido.

o Se o0 upload do arquivo néo for correto, certifique-se de que o arquivo esteja
no formato adequado e ndo esteja corrompido.

8. Erros de validacdo de dados: Se o sistema detectar erros de validacao ao salvar
as alteracGes, certifigue-se de que todos o0s campos obrigatdrios estejam
preenchidos e que os valores sejam validos.

9. Resultados de analise incorretos:

o Se o0s resultados parecerem incorretos, verifigue se as sequéncias
selecionadas e os calculos quantitativos séo precisos.

Pontas

e Revisdo Final: Depois de fazer alteragdes significativas, revise cuidadosamente
todos os parametros antes de salvar.

e Backup regular: faca copias de backup dos arquivos GEP para evitar perda de
dados.
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